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摘要摘要摘要摘要： 

本研究利用微卫星技术，对中间球海胆（Strongylocentrotus intermedius）的放流群体与养殖群体进行了遗传

学比较。共用7对微卫星引物，分别对每个群体所有个体进行了扩增分析。[结果]每对引物分别扩增出了1-5个等

位基因。所有引物在养殖群体中共扩增出22个等位基因，而在放流群体中扩增出了17个等位基因。所得数据经

Popgene32软件分析，结果表明，两个群体Nei指数，Shannon氏指数，多态位点比例等遗传学指标没有显著差

异，说明本研究所涉及的中间球海胆养殖群体与放流群体之间尚未产生明显的遗传分化。6个等位基因在养殖群

体中出现，而在放流群体中缺失，1个等位基因在放流群体中出现，而在养殖群体中缺失。说明养殖群体与放流

群体之间仍存在着一定的遗传结构差异。以上研究结果表明，该放流群体尚未达到对中间球海胆进行种质资源保

护的最初目的。该研究结果对中间球海胆养殖、增殖放流状况进行了初步的遗传学评价，为海胆养殖、增殖途径

及策略的选择奠定了理论基础。 
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Genetic analysis of released and artificial cultured Strongylocentrotus 
intermedius

Abstract: 

Genetic analysis of released and artificial cultured urchins, Strongylocentrotus intermedius, were 
conducted with microsatellite technology in this research. [Methods]Seven pairs of primers were 
amplified in all individuals of each urchin population. Results showed that 1 to 5 alleles had been 
amplified in each of detected loci. In total, 22 alleles were detected in cultured population, while 17 of 
them in released population. Genetic indicators calculated by Popgene32 software showed that there 
were no significant differences between these two populations in the Nei’s index, the Shannon's index 

and the proportion of Polymorphic loci, which indicates that there are no significant genetic 
differentiations between released and artificial cultured population. There are six alleles were detected 
in cultured population but not in released ones, while 1 allele were found in released population but not 
in cultured ones. Both results indicates that there are still some allele variations existed between 
cultured and released urchin populations. Results from this research shows that the releasing program 
is failed to improve germplasm resources of S. intermedius. This research have found the genetic 
structure of cultured and released urchin populations, which can be a basis of theories and strategies of 
artificial culture and releasing for enhancement in S. intermedius.

Keywords: genetics   

收稿日期收稿日期收稿日期收稿日期 2010-11-19 修回日期修回日期修回日期修回日期 2011-03-10 网网网网络络络络版版版版发发发发布日期布日期布日期布日期 2011-07-15 

DOI: 

基金基金基金基金项项项项目目目目: 

中间球海胆生长分化现象研究;利用分子标记辅助选择法快速建立中间球海胆优良生长家系的研究 

通通通通讯讯讯讯作者作者作者作者: 秦艳杰

作者作者作者作者简简简简介介介介: 

作者作者作者作者Email: qin_tina@163.com 

参参参参考文考文考文考文献献献献：：：：



[1]高绪生，常亚青. 中国经济海胆及其增养殖[M]. 农业出版社，1993,25-33. 
[2]王子臣，常亚青．经济类海胆增养殖研究进展及前景[J]．海洋科学，1997，6：20-22. 
[3]王波，李有乐，房慧，等. 虾夷马粪海胆生物学及增殖养殖技术[J]. 齐鲁渔业，1999, 16（3）：14-16. 
[4] 李霞，秦艳杰，李颖逾. 中间球海胆饥饿代谢研究[J]. 中国水产科学，2004,11（4）：302-306. 
[5] 李霞，秦艳杰，辛丽. 饥饿和再投喂对中间球海胆性腺发育的影响[J]. 大连水产学院学报，2007,22（1）：

6-10.
[6] 王斌，李岩，李霞，等. 虾夷马粪海胆“红斑病”病原弧菌特性及致病性[J]. 水产学报，2006,30（3）：

371-376.
[7] 周遵春，包振民，董颖，等. 中间球海胆、光棘球海胆及杂交F1代（中间球海胆♀×光棘球海胆♂）群体遗传

多样性AFLP分析[J]. 遗传，2007, 29（4）：443-448. 
[8] 刘晓慧，黄佳琪，周遵春，等. 5种经济海胆线粒体16S rRNA基因片断的序列分析[J]. 水产科学，2007,26
（6）：331-334. 
[9] O’REILLY P，WRIGHT J M．The evolving technology of DNA fingerprinting and its application to 
fisheries and aquaculture[J]．Fish Biology，1995, 47(Supp A):29-35. 
[10] ZHOU ZC, ZOU LL, DONG Y，et al. Characterization of 28 Polymorphic microsatellites for Japanese 

sea urchin (Stronglocentrotus intermedius) viamining EST database of a relate species(S.purpuratus) 
[J]. Ann. Zool. Fennici, 2008, 45:1-4.
[11] 束靖，李琪，于瑞海，等.皱纹盘鲍野生与养殖群体微卫星标记遗传变异研究[J]. 中国海洋大学学报，

2008,38（1）：52-58.  
[12] 王冬群，李太武，苏绣榕.象山缢蛏养殖群体和野生群体遗传多样性的比较[J]. 中国水产科学，2005,12
（2）：138-143. 
[13] 谭杰，孙慧玲，刘萍，等.仿刺参自然群体和养殖群体间遗传变异的微卫星标记研究[J]. 海洋水产研究，

2007,28（3）：38-41 
[14] 尹增强，章守宇. 对我国渔业资源增殖放流问题的思考[J]. 中国水产，2008, 3：9-11. 

[15] MOLONY BW, LENANTON R,JACKSON G, et al. Stock enhancement as a fisheries management tool
[J]. Reviews in Fish Biology and Fisheries, 2003, 13: 409-432.
[16] ARNOLD WS. Bivalve enhancement and restoration strategies in Florida, U.S.A[J]. Hydrobiologia, 
2001, 465: 7-19.
[17] RYMAN N, JORDE PE, LAIKRE L. Supportive breeding and variance effective population size[J]. 
Conserv Biol, 1995, 9: 1619-1628.
[18] RYMAN N, LAIKER L. Effects of supportive breeding on the genetically effective population size[J]. 
Conserv Biol, 1991, 5: 325-329
[19] THORPE JE, GALL GAE, LANNAN JE, et al. Conservation of fish and shellfish resources: managing 
diversity[M]. Academic Press, London, 1995,33-46.
[20]WAPLES R. Dispelling some myths about hatcheries[J]. Fisheries, 1999, 24:12-21.
[21]赵法箴. 加强增殖放流科学研究，促进水生生物资源保护[J]. 中国渔业经济，2004,4:29-30. 

本刊中的本刊中的本刊中的本刊中的类类类类似文章似文章似文章似文章

1．李春莲，陈耀锋，郭东伟，韩德俊，任慧莉.普通小麦抗条锈新种质—体克2号的抗性遗传分析[J]. 中国农学通

报, 2005,21(11): 123-123
2．别同德,张伯桥,高德荣,程顺和,马谈斌.DNA分子原位杂交在植物分子细胞遗传学研究中的应用[J]. 中国农学通

报, 2008,24(11): 85-92
3．杨泽峰，张 峰，顾世梁，李 韬，徐辰武.利用比较分子遗传学鉴定小麦穗发芽基因的研究进展[J]. 中国农学

通报, 2004,20(5): 50-50
4．杨松杰，杨 芳，王 茹，唐晓燕，屈国胜，陈苏维.新建本科院校农林生物学科《遗传学》双语教学探析[J]. 
中国农学通报, 2009,25(18): 151-154

5．杨万仓.中国薏苡遗传改良研究进展[J]. 中国农学通报, 2007,23(5): 188-188

Copyright by 中国农学通报


