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摘 要:高通量测序技术是DNA测序发展历程的一个里程碑，它为现代生命科学以及医学领域的研究提供了前所未有的机

遇，在此基础上与临床疾病诊断、预后评估以及基因靶向治疗相结合，可提高临床诊断和治疗、方便

文将对高通量测序技术检测T&B淋巴细胞CDR3受体库在临床中的应用进行简要综述。 
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