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摘要  
目的 了解临床常见产ampC β­内
酰胺酶菌株中染色体ampD的分布

及其突变位点。方法 41株临床常

见产ampC β­内酰胺酶菌株（阴沟
肠杆菌，肺炎克雷伯菌，鲍曼不动
杆菌，铜绿假单胞菌）分离自医院

感染样本，抽提其染色质DNA，
PCR法扩增ampD基因并连接入

pMD19­T载体后，再行PCR确定
其存在。双链测序后比对染色体

ampD基因的突变位点。结果 41
株细菌的基因组中，使用PCR法扩

增出染色体ampD基因有36株，并

成功测定了其ampD基因的序列；
比对后发现阴沟肠杆菌、肺炎克雷
伯菌、鲍曼不动杆菌和铜绿假单胞

菌的染色体ampD基因的核苷酸序

列差异较大。染色质ampD易突变
位点分析统计表明，这些细菌的

ampD基因的平均突变率分别为

64.5%、100.0%、97.0%和

95.0%。结论 大部分临床常见产

ampC β­内酰胺酶菌株含有ampD



 


