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汉族人IL-12b和IL-10启动子区基因多态性与HBV感染的相关性 

李永纲, 刘明旭, 王福生, 金磊, 洪卫国. 

100039,北京市,中国人民解放军解放军第302医院传染病研究所生物工程室. fswang @public.bta.net.cn 

目的: 我国是一个乙型肝炎大国，乙型肝炎感染及其转归显然有人种、人群差异. 本研究对我国汉族人群中乙型肝炎病毒
(hepatitis virus B，HBV)感染和发病与白介素-12 p40(interleukin-12 p40，IL-12b)、白介素-10(interleukin-10，IL-10)
启动子区基因多态性之间的关系进行了探讨.方法: 利用聚合酶链反应-限制性内切酶片段长度多态性分析 (restricted enzyme-
fragment length polymorphisms， PCR-RFLP) 的方法对非相关人群的健康人群与HBV感染患者(轻、中度慢性肝炎、重度慢性肝
炎)和HBV感染家系中的HBV携带者、既往HBV感染者、健康人群的IL-12b，IL-10启动子区-540C、-592A ( IL10-5’A，IL12-5’
C)单碱基多态性(SNP)进行了分析，并且对两个突变位点进行了基因测序. 使用SAS统计软件进行统计分析.结果: IL10-5’A、
IL12-5’C在非相关人群中的分布符合Hardy-Weinberg平衡. 非相关人群IL10-5’A、IL12-5’C突变等位基因在HBV患者中的频率
近似于健康人群(IL10-5’A， HBV患者 42.08 %， 健康人41.9 %，P>0.05; IL12-5’C ，HBV患者 55.8 %，健康人64.6 %，P> 
0.05). IL10-5’A与IL12-5’C基因分布在慢性肝炎(轻中)和慢性肝炎(重)两组无显著性差异(P>0.05). 提示IL10-5’A，IL12-
5’C单碱基多态性(SNP)对乙型肝炎病情轻中无影响; HBV感染家系中IL10-5’A，IL12-5’C单碱基多态性在携带者、健康人群以
及既往感染者三组间均匀分布， IL12-5’C突变频率与非相关人群相似(非相关人群-540T 55.3 %，相关人群-540T 55.9 %); 
IL10-5’A突变频率与非相关人群有显著性差异(非相关人群 -592C 42.0 %，相关人群 -592C 19.5 %，P<0.01).结论: IL10-5’
A突变比IL12-5’C突变在HBV感染家系中可能起到更重要的作用，或影响相关人群对HBV的易感性.
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