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目的: 利用生物信息学(bioinformatics)技术克隆，鉴定人HBsAg前-S1蛋白结合蛋白(PS1BP)编码基因的同源基因.方法: 人
PS1BP由表达型cDNA文库的噬菌体展示技术筛选获得. 以人的PS1BP的cDNA序列作为参照，对于美国国立卫生研究院(NIH)国立医
学图书馆(NLM)生物工程信息学研究中心(NCBI)建立的核苷酸序列数据库GenBank，利用同源基因序列比对的在线分析软件BLASTn
进行同源基因序列的比对，发现新的来源于大鼠的同源基因. 确定大鼠PS1BP的cDNA序列之后，对于大鼠PS1BP蛋白质一级结构序
列与人和小鼠的PS1BP蛋白质一级结构序列的同源性进行分析. 利用在线分析软件，对于大鼠PS1BP一级结构序列中潜在的修饰和
功能位点进行初步的预测分析.结果: 利用噬菌体展示技术获得了人的PS1BP的cDNA序列. 以生物信息学技术确定了大鼠PS1BP的
cDNA及其编码产物的序列. 大鼠PS1BP的cDNA由1 455 nt组成，编码产物由484 aa组成. 大鼠PS1BP蛋白质一级结构与人和小鼠
PS1BP蛋白质一级结构的同源性分别为80.79%(391/484)和92.98%(450/484). 利用在线分析软件，在大鼠PS1BP蛋白质一级结构中
还发现了一系列潜在的蛋白质修饰结构位点.结论: 大鼠PS1BP基因及其编码产物序列被确定.
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