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目的: 研究COX-2-899G>C, COX-2codon 587G>A基因多态性在胃癌高发区甘肃河西地区健康人群与胃癌患者的分布, 检测幽门螺
旋杆菌(H pylori)在上述人群中的感染情况, 探讨COX-2 -899G>C, COX-2codon587G>A基因多态性以及H pylori感染与河西地区
胃癌发生的关系. 方法: 采用PCR-TaqMan探针法检测甘肃河西地区健康人群和胃癌患者COX-2 -899G>C, COX-2codon 587G>A的基
因多态性, 用Warhin-starry染色法检测本研究对象的 H pylori感染率. 结果: COX-2-899G>C分为G/G, G/C, C/C三种基因型, 
其频率在胃癌患者中分别为72.9%, 21.4%, 5.7%; 在普通人群中分别为84.0%, 12.8%, 3.2%. 与G/G基因型相比, COX-2-899*C基
因携带者患胃癌的风险增加(OR = 1.956, 95% CI: 1.067-3.586). COX-2 codon587G>A三种基因型为G/G, G/A, A/A, 其频率在
胃癌患者中分别为86.4%, 11.4%, 2.2%; 在健康人群中分别为89.6%, 9.6%, 0.8%. COX-2codon 587G>A三种基因型在胃癌组和健
康对照组间无显著性差别. H pylori感染率在胃癌组和对照组分别为68.6%, 50.4%, 两组间具有显著差异(P = 0.003). 分层分
析提示COX-2 -899*C基因携带者若同时伴有H pylori感染, 其患胃癌的风险明显增加(OR = 2.471, 95% CI: 1.076-5.675). 结
论: COX-2 -899G>C的C等位基因增加我国胃癌高发区甘肃河西地区胃癌发病的风险, 而且与H pylori感染对胃癌的发病有一定的
协同作用; COX-2 codon 587G>A基因多态性与甘肃河西地区胃癌的易感性无关.
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