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靳光付，南京医科大学教授，博士生导师，现任公共卫生学院副院长、江苏省肿瘤个体化医学协同创新中心副主任、江苏省恶性肿瘤
生物标志物与防治重点实验室副主任。入选教育部“长江学者奖励计划”青年学者、中组部“万人计划”青年拔尖人才、基金委“优秀青年
科学基金”获得者、江苏省“333”高层次人才培养工程培养对象（第二层次）。主要从事肿瘤分子与遗传流行病学研究，研究成果在
Lancet Oncol、Nat Genet、Gastroenterology、Gut、Am J Hum Genet等国际期刊发表论文100余篇，累计SCI他引5000余次。获国家发明专
利授权10余项。以主要完成人获国家自然科学二等奖、教育部自然科学一等奖、江苏省科学技术一等奖等科技奖励。现为中国抗癌协
会青年理事会常务理事、中国抗癌协会肿瘤病因学专业委员会常务委员、江苏省医学会临床流行病学专业委员会候任主任委员。

 

研究方向：肿瘤分子与遗传流行病学

联系方式：

地址：南京市江宁区龙眠大道101号南京医科大学至诚楼

电话：025-86868397

邮箱：guangfujin@njmu.edu.cn

 

主要在研项目：

1. 国家自然科学基金面上项目（No. 81872702），胚系遗传变异与体细胞突变在胃癌发生中的关联及机制研究，2019.01-2022.12，主
持

2. 国家重点研发计划项目（No.2016YFC1302703），基于大数据的肿瘤风险预测模型在前瞻性队列人群中的验证研究，2016.09-
2020.12，主持
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