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目的: 探讨乙型肝炎病毒(HBV)基因组是否存在前-前-S编码基因，并探讨前-前-S基因与HBV基因型分布之间的关系.方法: 自慢
性乙型肝炎患者血清中提取病毒基因组DNA，首先应用多引物-多聚酶链反应(PCR)进行HBV基因型分型，之后将前-前-S区扩增，
TA克隆到pGEM Teasy载体后进行单克隆测序，利用Vector 8.0软件进行序列分析.结果: 选择15例患者，经过HBV基因型分型实验
确定基因型为B型者1例，B/C混合型者5例，C型9例. 自15例患者血清中提取的HBV基因组中扩增出前-前-S基因片段，TA克隆后选
择31个克隆进行测序，测序结果证明这31个克隆均编码前-前-S基因.结论: 前-前-S区编码在B、C基因型中均为普遍存在的现象. 
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