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传染病诊断室《GUT》发表论文，在幽门螺杆菌混合感染及进化机制研究中获重要进展 

2014-08-05 08:53 打印

  我所传染病诊断室牵头，与德国、英国、日本及国内外多家科研及临床单位密切合作，于2014年7月31日（7月9日 Online）在《GUT》杂志上

发表了题为“Progressive genomic convergence of two Helicobacter pylori strains during mixed infection of a patient with chronic gastritis"的学术

论文，在幽门螺杆菌混合感染及进化机制研究中获重要进展。 

   

  幽门螺杆菌在人类胃部长期感染定植可引起包括胃癌在内的多种严重疾病，其中10%以上的感染者呈一株以上的幽门螺杆菌的多重感染状态，

这种长期感染可以持续很多年，期间会因高频率的突变和重组发生基因组进化；由此产生的幽门螺杆菌菌株间的高度变异成为幽门螺杆菌的一个重

要特征，其发生机制及与此关联的致病机制和耐药问题为全球关注热点和重要科学问题。 

   

  本研究通过对来自同一病人胃粘膜标本来源的两株共感染幽门螺杆菌（18个克隆）的基因组分析，首次直接揭示幽门螺杆菌两株菌的共同感染

可稳定持续多年，并发现菌株间的重组较菌株自身的重组和突变更重要。为进一步研究在宿主内的幽门螺杆菌进化和临床干预策略奠定了重要基

础。 

        论文全文下载： 
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