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摘要根据鸡主要组织相容性复合体B-LBⅡ基因序列设计特异性引物，在藏鸡基因组中扩增了一个包括其第二外显子和第二内

含子在内长度为374 bp的片段，并通过克隆和PCR直接测序获得了该片段的核苷酸序列。发现了15个B-LBⅡ新等位基因。对18个B-

LBⅡ等位基因核苷酸序列和其所编码的MHC B-LB分子β1结构域的氨基酸序列分析显示，第二外显子核苷酸序列遗传多态性异常丰

富，存在着62个多态变异位点（共包括80个突变），其中41个为简约性多态位点；衡量该序列遗传多样性的π值为0.0718；反映其

群体内遗传变异度的平均遗传距离为0.056±0.008, 低于在5个外来品种所估算的平均遗传距离。该编码区核苷酸相对异义替换率（1

5.61±2.69%）显著高于其同义替换率（3.25±0.94%），进一步分析表明，基因重组和平衡选择机制可能是引起B-LBⅡ基因序列变异

的主要因素。在β1结构域氨基酸序列中，存在11个同义替换和27个异义替换；在24个肽结合位点中有12个变异位点；与其他6个中

国地方鸡品种和一个外来品种比较发现，有11个异义氨基酸替换仅出现在藏鸡群体中，并被认为与藏鸡的免疫特异性有关，可为鸡

的抗病力研究提供分子依据。 
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