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MyoG基因多态性与优质肉鸡屠宰性状和肉质性状的
相关性分析 
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2. 四川省畜牧科学研究院, 成都 610066  

摘要: 采用 PCR-SSCP 分析方法, 对 8 个品系 240 只个体的大恒优质肉鸡进行了 MyoG 基因 5′调控区的研究。

结果表明, MyoG 基因 5′调控区存在 A、B 2 个多态位点, 结合测定的生产资料, 分析了该基因 5′调控区两个变

异位点产生的基因型之间在屠宰性状和肉质性状的差异并进行了最小二乘分析和显著性检验。表明 MyoG 基因

对鸡的肌纤维生长发育有显著的正相关。 
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Correlation analysis of relationships between polymorphisms of high 
quality chicken myogenin  gene and slaughter and meat quality 
traits 
WANG Qiong1, LIU Yi-Ping1, JIANG Xiao-Song2, YANG Chao-Wu1, DU Hua-Rui2, 
QIU Mo-Han1, ZHU Qing1

1. Animal Science and Technology College of Sichuan Agriculture University, Ya’an 625014, China;  
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Abstract: PCR-SSCP technique was designed in this study to investigate the effect of MyoG on quality meat chicken (de-
veloped by Sichuan Dahen Poultry Breeding Company using local breeds). Four mutations at base position in promoter 
were detected among individuals in each line, i.e. T/C in locusA and T/A, T/C and A/G in locus B . The least square analysis 
showed that there were a significant difference between genotypes and breast muscle percentage and some carcass traits (P 
<0.05）for locus A. There were a significant difference (P <0.05) in breast muscle weight between AC、AA and AB geno- 

types; a significant difference (P <0.05) in leg muscle percentage between CC and AC for locus B, and a extremity signifi-
cant difference (P <0.01) in the frequency of genotype muscle Fibre Density for Bothlocus A to locus B. There was no sig-
nificant difference (P >0.05) in the other triats. It was concluded from the results that MyoG gene is the major gene affect-
ing the muscle fiber traits of chicken or it links with the candidate gene, and the mutation could be used as the molecular 
genetic marker to select the chickens for Meat Quality traits. 

Keywords: chicken; MyoG gene; PCR-SSCP; carcass traits; meat traits; correlation analysis  

动物肌纤维的发育在胚胎形成过程中就完成 , 并受到MyoD基因家族的调控。因此, 关于肌纤维的
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分子研究也较多地集中在MyoD基因家族。MyoD基
因家族有 4 种结构上相关的基因, 即MyoD1、肌细
胞生成素(myogenin, MyoG)、Myf-5(myofactar-5)和
Myf-6(myofactar-6)。这些基因编码螺旋 -环 -螺旋
(basic-helix-loop-helix, bHLH)蛋白 , 通过调节肌肉
分化阶段特异性蛋白的表达来参与肌细胞的决定和

分化

R1: 5′-ccggctttgtctctaatcct-3′; 203 bp。   
F2: 5′-aaacccatcccattgtgc-3′;      
R2: 5′-catcatctggtcccttcagtt-3′; 236 bp。. 
PCR扩增条件: 95℃ 4 min, 33×(95℃ 40 s, 56℃ 

45 s, 72℃ 55 s), 72℃ 10 min。 

1.2.2  SSCP 分析  
[1~5]。其中Myf-5 和MyoDI在成肌细胞增殖过程

中表达; 肌细胞生成素(MyoG)在胎儿发育中起作用, 
在分化的末期表达; 而Myf-6主要在出生后表达, 参
与成年动物肌肉形成量的调节。成肌细胞的增殖率

和增殖的时间长短及启动分化的时间都影响肌纤维

形成的数量 , 也就影响瘦肉生长的最大潜能 [6]。

MyoDl的多态性与肌肉的修复过程有关 [7]在鹌鹑中

发现启动分化的延迟与肌纤维的肥大有关[8]。 

3 μL PCR产物与 0.5 μL 6×Loading buffer混匀, 
95℃变性 15 min后, 立即冰浴 5 min后点样, 10%聚
丙烯酰胺, 室温下电压 160 V 8 h, 电泳结束后进行
银染显色。 

1.2.3  PCR 产物的测序  

采用宝生物工程(大连)有限公司的胶回收试剂
盒纯化 PCR 扩增产物, 然后送上海英骏生物技术有
限公司进行正反向直接测序。 对于猪的MyoD基因家族研究结果表明 [9],  

MyoG基因座位的变异 [10]会影响肌纤维数, 与出生

重、生长率和屠体重有关[
1.3  数据的统计分析 

11]。因此我们将与肉质性

状密切相关的基因MyoG作为影响家禽肌肉发育的
候选基因加以研究。将传统和现代分子遗传学方法

结合起来运用于畜禽育种实践必将极大地提高选择

效率及进一步提畜禽生产性能。 

1.3.1  遗传多态性分析  

根据实验结果计算各品系群体中不同等位基因的

基因型频率与基因频率分布情况, 多态信息含量(PIC)
用于对标记基因多态性的估计。PIC＞0.5为高度多态; 
0.25＜PIC＜0.5为中度多态; PIC＜0.25为低度多态。 

1  材料和方法 1
2 2

1 1 1
1 2
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1.1  实验材料  
其中 i , j为第 i , j个等位基因; Pi和 Pj分别为第

i和第 j个等位基因的频率; n为等位基因数。 
本试验所用优质肉鸡全部来自四川省畜牧科学

研究院家禽所、四川大恒家禽育种有限公司。共 8
个群体, 包括 5个新品系纯系, 为 S01、S02、S03、
S05、D99, 3个杂交组合, 为 S01×D99、S01×S10、
S01×S05, 每个群体各选公母 15 只, 饲养全阶段由
专人管理 , 单笼饲养 , 管理及营养水平一致 , 自由
采食, 达到适宜上市体重和日龄时屠宰。结合屠宰
测定进行采样, 翅静脉采取血样, EDTA 抗凝, 编号
后于－20℃保存 ; 取全胸肌样 , 编号后冷冻保存 , 
速送至四川农业大学动物营养研究所进行肉质分析

及测定; 取 1 cm×2 cm×3 cm胸肌样, 编号固定后
福而马林液保存, 备切片用。 

1.3.2  统计分析  
所有数据用 SAS软件包(SAS Institute Inc ,SAS 

6.12,1996)的常规线性模型并建立 DBF 数据库分析
各基因座位的基因型频率和基因频率在品种间的差

异性。 

1.3.3  各基因位点的遗传效应分析 

对所测数据采用 SAS软件进行重复数不等的方
差分析, 以分析各基因位点的遗传效应。基因型效
应统计分析模型如下:  

模型:  Yijk =μ +A i +B + G ＋E ＋bjkX j k ijkl

1.2  实验方法 其中: Yijk: 个体屠宰及肉质性状的观测值; μ: 屠宰

及肉质性状的群体均值; A : 第 i个品系效应(i＝1、

2、3、4、5、6、7、8); B : 性别效应(j＝1、2, 分

别为公鸡与母鸡); G : 第 k个基因型效应(k分别对

应各位点基因型); E : 随机参差效应; bjk:影响屠

体重的回归系数 X :  屠体重 (协变量 )。对于 

1.2.1  PCR 扩增  
i

由全自动核酸提取仪提取 DNA。根据 GenBank
发表的序列(AF487518)用 primer5结合 oligo6设计引
物, 并由宝生物工程(大连)有限公司合成。引物序列
及 PCR产物长度如下： 

j

k

ijkl

F1: 5′-ggtgggtgtggggaatggtgct-3′;  
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胸肌重、胸肌率、腿肌重、腿肌率、腹脂重、腹脂

率以及皮下脂肪厚等性状, 本应将屠体重作为协变
量放在模型中 , 因为屠体重对这些性状有一定影
响。但是本研究所用得到的实验材料均来自同一饲

养场, 在饲养过程中进行了选择和淘汰, 所用鸡只整
齐度高, 屠体重几乎一致, 故在模型中忽略。 

 
 

图 1  MyoG 基因 5′调控区 A 位点 PCR-SSCP 电泳结果 
运用 GLM程序计算不同基因型屠宰性状、肉质性

状的最小二乘均数和标准误, 同时进行显著性检验。 
Fig. 1  The electrophoresis of PCR-SSCP 
 

2  结果与分析 

2.1  PCR-SSCP结果 
通过 PCR-SSCP 分析, 发现 MyoG 基因 5′调空

区A位点检测到 3种基因型。通过 PCR-SSCP分析, 发
现 MyoG基因 5′调控区 B位点检测到 6种基因型。 

 
 

图 2  MyoG 基因 5′调控区 B 位点 PCR-SSCP 电泳结果 
Fig. 2  The electrophoresis of PCR-SSCP 

 
 

图 3  MyoG 5′调控区 154 位点 T/T 纯合型 G/G 纯合型测序图 
箭头所指为 154位点。 

Fig. 3  The sequencing result of T/T homozygote and G/G homozygote in the 154 site in 5     ′    control region of MyoG 
The arrow indicates the 154 site. 

 

 
 

图 4  MyoG 5′调控区 348 位点 T/T 纯合型 A/T 杂合型测序图 
箭头所指为突变位点。 

Fig. 4  The sequencing result of T/T homozygote and A/T heterozygosis in the 348 site in 5′ control region of MyoG  
The arrow indicates the 348 site. 
 

 
 

图 5  MyoG 5′调控区 425 位点 C/C 纯合型, C/T 杂合型; 428 位点 G/G, A/A 纯合型测序图 
箭头所指为突变位点。 
Fig. 5  The sequencing result of C/C homozygote and C/T heterozygosis in 425 site;G/G and A/A homozygotein 428 site in 5′control 
region of MyoG 
The arrow indicates the mutable point. 
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2.2  测序结果 
取 PCR 产物进行直接测序, 测序结果经 DNA- 

STAR6.0 比对发现在 5′调控区 A 位点中出现

T-C(154)突变、B 位点中出现 T-A(348), T-C(425), 
A-G(428)突变。 

2.3  MyoG基因 5′调控区的PCR-SSCP遗传多态性
分析 

对 8 个群体的供试个体进行遗传指标的统计, 
包括纯合度(Ho), 杂合度(He), 有效等位基因数(Ne), 
多态信息含量(PIC)。等位基因频率除 S03品系个体

外均是 B 等位基因占优势。该位点的 PIC 含量均在
0.25 与 0.5 之间。而 0.25<PIC<0.5 的位点表现出中
度多态。该位点在各个群体中的 PIC 含量表现比较
一致, 最大值为 S01×S05 杂交组合, PIC= 0.4286, 
最小值为 S01×D99杂交组合, PIC=0.3198。就 B位
点而言 , 该位点不同基因型在各品系间的独立性 

检验结果显示, 这 8 个品系间分布差异极显著    

(P<0.01)。PIC含量均在 0.5以上 PIC>0.5表现出高
度多态。该位点在各群体中的 PIC 含量表现基本一
致, 最大值为 S01×S10杂交组合, PIC=0.662, 在最
小值为 S05 和 S03, PIC=0.563。说明该位点在各群
体中出现多态的几率较大。 

 

对 MyoG基因 A位点基因型与屠宰性状进行最
小二乘分析, 结果见表 3、表 4。可以看出, AA和 BB
基因型与 AB 基因型间的胸肌率差异显著(P<0.05), 
其余性状间差异均不显著(P>0.05)。A等位基因对屠
体重、活重、胸肌重、胸肌率、腿肌重、腿肌率、

皮下脂肪厚有正向的加性效应。其加性效应值分别

为 41g、40.5g、6.21g、0.10%、13.04g、0.34和 0.02%。
而对半净堂、全净堂、腹脂重和腹脂率有负向效应。

效应值为 0.16%、0.10%、0.21g和 0.07%, B等位基
因则起相反的效应。就 B位点而言, CC基因型个体
与 AB、AC、BC基因型个体之间的全净堂率差异显
著(P<0.05); AC基因型个体与 AA和 AB基因型个体
间胸肌重差异显著(P<0.05); AC基因型个体与 AA、
CC基因型个体之间的胸肌率差异显著(P<0.05); CC
基因型个体与 AC 基因型个体之间腿肌率差异显  
著 (P<0.05)。由上述结果可见 , MyoG 基因 5′调    
控区两个多态位点对鸡屠宰性状的胸肌重 , 胸肌  
率以及腿肌重腿肌率均有显著的相关性。因此, 可
以推出该基因可能与家禽肌纤维生长发育有重要的

关联性。 

2.4  MyoG基因 5′调控区 PCR-SSCP多态性与屠宰
性状的相关性分析 

 

表 1  鸡 MyoG 基因 5′调控区 A 位点基因型频率和等位基因频率及遗传多态指标 
Table1  The genotypyes, allele frequencies and genetic parameters of MyoG gene 5′control region A site in eight populations of 
chickens 

品系 
Strains 

基因型频率 
Genotype frequency 

 等位基因频率 
Allele frequency 

多态指标 

 AA AB BB  A B Ho He ENA PIC 

S03 0.185 0.741 0.074  0.056 0.444 0.506 0.494 1.976 0.372

(27) (5) (20) (2)        

S02 0.103 0.414 0.483  0.310 0.690 0.572 0.428 1.749 0.337

(29) (3) (12) (14)        

D99 0.111 0.370 0.519  0.296 0.704 0.583 0.417 1.175 0.330

(27) (3) (10) (14)        

S01  0.035 0.690 0.276  0.379 0.621 0.529 0.471 1.890 0.360

(29) (1) (20) (8)        

S01×D99 0.690 0.414 0.517  0.276 0.724 0.600 0.400 1.666 0.320

(29) (2) (12) (15)        

S01×S10 0.211 0.483 0.276  0.483 0.517 0.501 0.499 1.998 0.375
(29) 
S05 
(28) 

S01×S05 
(28) 

(7) 
0.286 

(8) 
0.179 

(5) 

(14) 
0.357 
(10) 

0.500 
(14) 

(8) 
0.357 
(10) 

0.321 
(9) 

 
0.464 

 
0.429 

0.536 
 

0.571 

0.503 
 

0.451 

0.498 
 

0.549 

1.990 
 

2.215 

0.374
 

0.429

注：PIC>0.5为高度多态; 0.25<PIC<0.5为中度多态; PIC<0.25为低度多态。括号里数字为基因型的个体数。 
Notes: PIC＞0.5 for high polymorphism; 0.25<PIC<0.5 for medium polymorphism; PIC<0.25 for low polymorphism. The numbers in the brackets are 
the individuals that belong to the respective genotypes. 
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表 2 鸡 MyoG 基因 5′调控区 B 位点基因型频率和等位基因频率及遗传多态指标 
Table 2  The genotypyes, allele frequencies and genetic parameters of MyoG gene 5′control region B site in eight populations of 
chickens 

品系 
Strains 

基因型频率 
Genotype frequency 

等位基因频率 
Allele frequency 

 多态指标 
 

 AA      AB        AC        BB       BC       CC A     B     C  Ho  He   ENA   PIC 

S03(27) 0.482(13) 0.222(6) 0.037(1) 0.185(5) 0.370(1) 0.370(1)   0.580  0.284  0.136  0.436  0.564  2.295  0.563

S02(27) 0.370(1) 0.259(7) 0.370(1) 0.741(2) 0.482(13) 0.111(3)   0.296  0.333  0.370  0.336  0.664  2.975  0.661 

D99(29) 0.000(0) 0.690(2) 0.275(8) 0.345(1) 0.517(15) 0.103(3)   0.287  0.332  0.391  0.339  0.661  2.972  0.659

S01(30) 0.167(5) 0.200(6) 0.667(2) 0.133(4) 0.200(6) 0.233(7)   0.322  0.289  0.389  0.339  0.661  2.953  0.659

S01×S10(30) 0.133(4) 0.333(1) 0.400(12) 0.100(3) 0.167(5) 0.167(5)   0.333  0.300  0.367  0.336  0.664  2.980  0.662

S05(30) 0.533(16) 0.100(3) 0.067(2) 0.200(6) 0.000(0) 0.100(3)   0.589  0.265  0.156  0.436  0.564  2.292  0.563

S01×S05(28) 0.000(0) 0.429(12) 0.179(5) 0.143(4) 0.143(4) 0.107(5)   0.250  0.393  0.357  0.344  0.656  3.904  0.653

注：PIC>0.5为高度多态; 0.25<PIC<0.5为中度多态; PIC<0.25为低度多态。括号里数字为基因型的个体数。 
Notes: PIC>0.5 for high polymorphism; 0.25<PIC<0.5 for medium polymorphism; PIC<0.25 for low polymorphism .The numbers in the brackets are 
the individuals that belong to the respective genotypes. 
 
表 3  鸡 MyoG 基因 5′调控区 PCR-SSCP 调控区 A 位点不同基因型对屠宰性状的影响 
Table 3  Effect of different genotypes of PCR-SSCP in 5′control region of MyoG A site on slaughter traits 

位点 A         最小二乘均数±标准误 
A locus              LSM±SE 性状 

Traits 
AA (37) AB (113) BB (76) 

加性效应 
Additive 

effect 

显性效应 
Dominanc effect

活重(g)BW 1897±38.94 1839±21.95 1815±21.33    −41 −17 

屠体重(g)CW 1690±36.46 1636±20.56 1609±25.59    −40.5 −13.5 

半净膛率(%)SEP 92.52±+0.40 93.04±0.23 92.84±0.29     0.16 0.36 

全净膛率(%)EP 77.59±0.42  76.94±0.24 77.39±0.30     0.10 −0.54 

胸肌重(g)BMW 208.17±5.90  194.24±3.32 195.75±4.14     −6.21 −7.72 

胸肌率(%)BMP 12.35 a±0.22 11.85 b±0.13 12.15ab±0.16     −0.10 −0.40 

腿肌重(g)LMW 302.76±8.23 286.08±4.64 276.67±5.77     −13.04 −3.62 

腿肌率(%)LMP 17.75±0.24 17.34±0.14 17.06±0.17     −0.34 −0.06 

腹脂重(g)AW 39.01±3.39 42.16±1.91 39.42±2.48     0.21 2.96 

腹脂率(%)AP 2.37±0.19  2.60±0.11 2.51±0.14     0.07 0.16 

皮下脂肪厚(mm)SFT      3.92±0.13      3.75±0.08 3.88±0.09     −0.02 −0.14 

注：标注不同字母表示差异显著(P<0.05)；标注相同字母表示差异不显著(P>0.05)括号内为基因型的个体数。加性效应 a＝(BB−AA)/2，显性

效应 d＝AB-(AA+BB)/2。 

Notes: Different superscripts indicate significant difference (P<0.05) and the same superscripts indicate insignificant difference (P>0.05). The   
numbers in the brackets are the individuals that belong to the respective genotypes. additive effect a=(BB−AA)/2, dominance effect d=AB-(AA+ 
BB)/2. 
 
2.5  鸡 MyoG 基因 5′调控区 PCR-SSCP 多态性对

肉质性状相关分析 
对 MyoG 基因 5′调控区不同基因型与肉质性状

进行最小二乘分析, 结果见表 5、表 6。 在 MyoG 基
因 5′调控区 A位点上, AB基因型个体与 BB基因型 

个体之间干物质含量差异显著(P<0.05)。AA 基因型
个体与 BB 基因型个体间肌纤维密度差异极显著
(P<0.01)。该位点基因型个体对其余各肉质性状的影
响均未达显著显著水平(P>0.05)。BB 基因型个体肌 

纤维密度大于 AA、AB基因型个体, 而肌纤维直径长
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度却与此相反。A 等位基因对肌纤维密度有正加性
效应影响, B 等位基因则相反。就 B 位点而言, AC 
基因型个体与 BB和 CC基因型个体之间肌纤维密度
差异极显著(P<0.01), AA和 BB基因型个体与 BC和
CC基因型个体间粗蛋白含量差异显著(P<0.05)。AC
基因型个体肌纤维密度极显著的大于 BB和 CC基因
型个体。A 等位基因对基纤维密度有正加性效应影
响。 该位点基因型个体对其他性状的影响均未达显
著水平(P<0.05)。由此可进一步推出 MyoG基因对鸡
的肌纤维生长发育有显著的正相关。 

3  讨 论 

鸡的数量性状(肌纤维密度, 肌纤维直径, 肌纤
维数等)对鸡的肉质指标(肌间脂肪、体脂含量、嫩度、
肉色)具有决定性作用 , 并且都具有较高的遗传力 , 
因此肉质性状是可以通过遗传手段加以改善的。肌

纤维直径影响肌肉的嫩度, 并且在发育过程中主要
受MyoD基因家族的调控。Soumillion等研究猪的
Mgogenin基因座位的变异发现它影响肌纤维数, 与
出生重、生长率和屠体重有关[11]。林万华等[12]用Msp
Ⅰ - P C R - R F L P检测了不同窝数二花脸猪之间 

 
表 5  鸡 MyoG 基因 5′调控区 PCR-SSCP A 位点不同基因型对肉质性状的影响 

Table 5  Effect of different genotypes of PCR-SSCP 5′control region of MyoG A site on meat traits 

位点 A 
Locus A 

最小二乘均数±标准误 
LSM±SE 性状 Traits 

AA (15) AB (37) BB (28) 

加性效应 
Additive 

effect 

显性效应 
Dominance 

effect 

干物质 Matter (％) 91.61ab±2.08    91.91a±1.36     85.95b±2.35     −2.83 3.13 

粗蛋白 Protein (％) 84.14±0.51    83.30±0.33     83.93±0.57     −0.11 −0.74 

灰分 Ash (％) 4.33±0.05    4.31±0.03     4.34±0.05     0.005 −0.025 

肌苷酸 IMP (mg) 1.54±0.04    1.46±0.02     1.48±0.04     −0.03 −0.05 

肌内脂肪 Fat (mg) 4.88±0.42    5.37±0.37     4.98±0.49     0.05 0.44 

肌纤维密度 MFN (根/mm2) 724.03B±74.12   826.99AB±48.43    950.19A±83.34    113.08 −10.12 

肌纤维直径 MFD (um) 3.27±0.23    3.30±0.15     3.24±0.26     −0.02 0.05 

注：右上角标注不同大写字母表示差异极显著(P<0.01), 标注不同小写字母表示差异显著(P<0.05)。 
Notes: Different captial superscripts indicate very significant difference (P<0.01) and different small superscripts indicate insignificant difference 
(P<0.05). 

 
表 6 鸡 MyoG 基因 5′调控区 PCR-SSCP B 位点不同基因型对肉质性状的影响 
Table 6  Effect of different genotypes of PCR-SSCP 5′control region of MyoG B site on meat traits 

位点 B        最小二乘均数±标准误 

Locus B             LSM±SE 性状 Traits 

AA (20) AB (11) AC (14) BB (14) BC (20) CC (5) 

加性效应 
Additive effect 

显性效应 
Dominante effect 

干物Matter (％) 91.31±2.58 90.09±2.88 93.46±2.65 91.56±2.54 87.50±2.21 91.77±4.21 −0.12 0.22 −0.11 −1.35 1.91 −4.16

粗蛋 Protein (％) 84.24a±0.61 83.62a±0.68 82.53ba±0.63 83.86bac±0.60 83.48c±0.53 84.88c±1.00 0.19 0.32 −0.51 −0.43 −2.03 −0.89

灰分 Ash (％) 4.31±0.06 4.32±0.06 4.30±0.06 4.31±0.06 4.37±0.06 4.31±0.09 0.00 0.00 0.00 0.01 −0.01 0.06

肌苷 IMP (mg) 1.52±0.05 1.48±0.05 1.41±0.05 1.54±0.05 1.45±0.04 1.48±0.07 −0.01 −0.02 0.03 0.01 −0.09 −0.06

肌内脂 Fat (mg) 4.84±0.50 4.74±0.56 6.00±0.52 5.23±0.50 5.04±0.43 5.18±0.82 −0.20 0.17 0.03 −0.30 0.99 −0.17

肌纤维密度 
MFN (根/mm2) 

883.4ab± 
89.24 

792.8ab± 
99.59 

932.9A± 
91.61 

654.1B± 
87.68 

878.7ab ±7
6.44 

684.1B± 
145.61 

114.65 −99.65 −15.04 20.08 209.6 149.15

肌纤维直径
MFD (um) 

3．22±0.3 3.48±0.3 2.56’±0.3 3.65±0.3 3.35±0.2 3.50±0.4 0.04 0.00 −0.04 0.01 0.01 0.03

注：右上角标注不同大写字母表示差异极显著(P<0.01), 标注不同小写字母表示差异显著(P<0.05)。 
Notes: Different captial superscripts indicate very significant difference (P<0.01) and different small superscripts indicate insignificant difference 
(P<0.05). 
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MyoG基因的遗传变异,结果发现在一定程度上MyoG
基因可以影响二花脸猪的初生重和肌纤维数目。朱

砺等用同样的方法分析了雅南猪等不同品种猪

MyoG基在因 3′端MspⅠ位点不同基因型与相关性
状间的关联性及不同等位基因的遗传效应, 结果表
明N等位基因具有使肌纤维生长更充分, 直径变粗, 
面积变大的作用还能极显著地增加胴体瘦肉率和眼

肌面积, 改善胴体产肉量, 提高胴体品质 [13]。 Malik
等[14]对鸡的MyoG基因研究时发现在 5′调控区的上
游有一个 131 bp的片段, 其中含有 1个E-盒和 1个肌
细胞增强结合因子位点 (myocyte-enhencer- bind-
ing-factor-2, MEF-2 ), 为一个完整的启动子, 其功
能是(a)通过MyoG蛋白自身来调节MyoG基因的激活, 
(b)通过封闭MEF2 位点的激活功能来调节PKC 
(pnrotein kinase C )基因的关闭。本研究以鸡的MyoG
基因为影响肌纤维数和肌纤维直径的侯选基因, 分
析该基因 5′调控区(启动子区)的变异, 然后将不同
基因型与鸡的活重、屠体重、半净堂、全净堂、胸

肌重、胸肌率、腿肌重、腿肌率、腹脂重、腹脂率

以及皮下脂肪厚进行最小二乘分析, 分析结果表明
胸肌重、胸肌率以及腿肌率在两个位点不同基因型

个体间差异显著(P<0.05),且肌纤维密度在两个位点
不同基因型个体间有极显著差异(P<0.01), 就B位点
而言不同基因型个体对全净堂率有显著的差异

(P<0.05)。由此可以得出MyoG基因与鸡肌肉生长发
育关, 且该基因的变异可能会与肌纤维的变异有关
联。因此, 有必要对该基因作为与鸡肉质性状相关

的候选基因进行更加深入的研究。 
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