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Ozet: Bu arastirma, 11 ana (CMS) hat ve 3 baba (restorer) testeri iceren 33 F1 hibridinde iistiin genel ve 6zel uyum yetenegine sahip
olan ebeveyn (anac) ve melezleri belirlemek amaci ile yiritilmistir. Calismada kullanilan anaglar U.U. Ziraat Fakiiltesi Tarla Bitkileri
Boélumi'nde gelistirilmistir. Arastirmanin ilk yiinda CMS hatlar ve restorer testerler mimkin bitin kombinasyonlarda
melezlenmistir. Olusturulan melez populasyon, Bursa'da tekrarlanmali bir tarla denemesinde degerlendirilmistir. Veriler Line x Tester
metoduna goére analiz edilmistir.

Elde edilen sonuclara gore, bitki boyu icin 1, 3, 7, ve 12 nolu; tabla capr icin 10, 11 ve 13’ nolu; 1000 tane agirligi icin 10, 11 ve
12’ nolu; tek tabla verimi icin 1, 8, 11 ve 12’ nolu; tane verimi icin 1, 9, 8 ve 12" nolu hat (ana) ve testerlerin (baba) en iyi genel
uyum yetenedi gésteren anaclar oldugu belirlenmistir. Bununla birlikte, 10x14, 11x12, 1x12 ve 2x12’ nolu F1 hibridleri, tane verimi
ve gozlenen diger karakterler bakimindan en yiksek ¢zel uyum yetenegi gostermiglerdir. Arastirmada, genel ve ¢zel kombinasyon
kabiliyeti varyanslarinin énemlilik testleri, bitki boyu, 1000 tane agirlidi, tek tabla verimi ve tane verimi Uzerine dominant gen
etkilerinin eklemeli gen etkilerinden daha yiksek oldugunu ortaya ¢ikarmistir.

A Research on Determination of Superior Hybrid Combinations in Sunflower (Helianthus
annuus L.)

Abstract: This research, having F1 hybrids from 11 female (cytoplasmic male sterile) lines and 3 male (restorer) testers, was
conducted in order to determined parents and corsses showing spureior general and specific combining ability in sunflower. Parents
used in the study were developed at the University of Uludag, Faculty of Agriculture, Field Crops Department. In the first year of
this reseacrh, CMS lines and restorer testers were crossed in all the possible combinations. The hybrid population were evaluted in
a replicated field trial at Bursa. Data were analysed by LinexTester method.

According to the results, it was determined that the lines and testers numbered 1, 3, 7 and 12 in plant heigh; 10, 11 and 13 in
head diameter; 10, 11 and 12 in 1000-seed weight; 1, 8, 11 and 12 in seed weight per head and 1, 9, 8 and 12 in seed yield had
given the highest general combining ability. However, the F1 hybrids numbered 10x14, 11x12, 1x12 and 2x12 showed the highest
specific combining ability in seed yield and in the other characters observed. Magnitudes of the general and specific combining ability
variances revealed that the dominance effects of genes were higher than their additive effects in plant height, 1000-seed weight,
seed weight per head and seed yield.

kisir  hatlarin  ebeveyn olarak Kkullanildigi

Hibrid 1slahi calismalarinda, kombinasyon uyusmasi
testleri ile hibride ana ve baba olarak girecek uygun
ebeveynler (anaclar) secilebilmektedir. Hibrid kombinas-
yonu olusturacak ebeveynler (anaglar) genel ve 0zel
kombinasyon uyusmalarina gore secilirler.  Genel
kombinas- yon uyusmasi genlerin eklemeli etkisine, ¢zel
kombinas- yon uyusmasi ise genlerin dominantlik etkisine
dayanmaktadir (5).

Genel ve 6zel kombinasyon uyusmalari etki ve varyans
olarak degisik metodlarla tahmin edilmektedir. Bu
metodlardan biride LinexTestes analizidir. Bu tip analiz
Kempthorne (8) tarafindan Onerilmis olup topcross
yonteminin bir baska seklidir. Bircok arastirici, kendine

programlarinda LinexTester analizinin en uygun ydntem
oldugunu bildirmistir (2, 3, 4, 6, 14).

LinexTester analizinde baba olarak kullanilan bir grup
tester genotip, ana olarak kullanilan ve hat adi verilen
ikinci  bir grup genotiplerle mimkin bitun
kombinasyonlarda melezlenip F1 hibrid délleri elde
edilmektedir. EJer, bu tip 1slah programinda ana olarak
ele alinan genotipler sitoplazmik erkek kisir (CMS) ise
testerlerin restorer gen icermesi gerekir. Elde edilen
melezler daha sonra, tekerrirli olarak Tesadlf Bloklari
Deneme Deseninde teste tabii tutulmaktadir. Singh ve
Chaudhary (13), bu yontemin, ebeveynsiz olarak veya
ebeveynleri de icine alan bir deneme deseninde
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uygulanabilecedini bildirmislerdir.

Bu arastirmada, ayciceginde Ustiin hibrid kombinas-
yonlari elde etmek icin LinexTester analizi ile yiksek genel
ve Ozel uyum yetenegi gosteren anaglarin belirlenmesi
amaclanmistir. Bunun icin 11 adet ana (CMS) hat ve 3
adet baba (restorer) testerin melezlenmesiyle elde edilen
33 F1 hibridi, anagsiz olarak tarla kosullarinda
yetistirilmis ve LinexTester yo&ntemine goére analiz
edilmigstir.

Materyal ve Yontem
Materyal

Arastirmada Kullanilan Aycicegi Safhatlari:
Arastirmada materyal olarak, U.U. Ziraat Fakiiltesi Tarla
Bitkileri Bolumu'nde 1987 yilindan beri farkl
kaynaklardan gelistirilen 11 adet CMS (Cytoplasmic Male
Sterile) hat ve 3 adet restorer tester kullaniimistir. Ana
olarak kullanilan CMS hatlara 1'den 11'e kadar, baba
olarak kullanilan restorerlere 12’den 14’e kadar numara
verilmigtir.

Deneme Yeri, Toprak ve Iklim Ozellikleri:
Arastirmanin tarla denemesi 1994 yilinda U.U. Ziraat
Fakuiltesi Uygulama ve Arastirma Ciftligi deneme
tarlalarinda kurulmustur.

a) Toprak Ozellikleri: Deneme yerinden ekim
yapmadan o6nce 0-30 cm derinlikten toprak o6rnekleri
alinmis ve Bursa Koy Hizmetleri [I Mudirligu
Laboratuvarinda analiz edilmistir. Buna gére deneme alani
topraklarinin  binyesi Kkilli, fosfor ve potasyum
bakimindan zengin, organik madde ve azot kapsami
yonlinden yetersiz ve Kire¢cce fakir bulunmugstur.
Topraklarda tuzluluk sorunu da yoktur.

b) Iklim 6zellikleri: Arastirmanin yuriitiildigi Bursa ili
iklim ¢zellikleri bakimindan aygicedi tarimi icin oldukea
uygun bir yéredir. Uzun yillar ortalamasi olarak yillik 700
mm civarinda toplam yadis alan ilde ilkbahar ve yaz
yagislart oldukga yetersizdir. Deneme yilinda (1994),
aycicedinin yetisme doénemine giren Mart-Agustos aylari
arasinda kaydedilen aylik toplam yagis sirasiyla 27.4,
42.4, 38.4, 87.6, 0.4 ve 47.9 mm; aylik ortalama
sicakliklar ise 9.2, 15.3, 19.0, 21.5, 24.9 ve 25.3°C
olmustur (1).

Yéntem

1. Yl Calismalari: Melez  populasyonun
olusturulmasinda ebeveyn (ana¢) olarak kullanilan CMS
(ana) hatlar ve restorer (baba) testerler, 1993 yilinda
herbiri 4’er sira halinde ayr1 ayri parseller ekilmistir. Tim
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melezleme- ler elle yapilmistir. Ciceklenme 6ncesinde hem
ana ve hem de baba bitki tablalari bez torbalarla izole
edilmistir. Ciceklenme basladiktan sonra baba bitkilerden
alinan polenler, fir¢a yardimiyla CMS tablalarina sturdlmus
ve bu islem ciceklenme sona erene kadar, gun asiri olmak
Uzere, 10-15 gln stirdirdlmustur.

2. Y1l Galismalari: 1993 yilinda elde edilen 33 adet
deneysel F1 hibridi 1994 yilinda, 3 tekerrdrlt Tesaduf
Bloklari Deneme Deseninde teste tabii tutulmustur.
Deneysel hibridler 2 sirali olarak, 11.2 m# (8.0x1.4 m) lik
parsellere ekilmistir.

Denemenin ekimi 16.04.1994 tarihinde yapilmigstir.
Hebisitle yabanct ot kontroli yapimis ve dekara saf
madde olarak 12 kg azot, 6 kg fosfor ve potasyum
verilmistir. Ekimde sira arasi mesafe 70 c¢m, sira Uzeri
mesafe ise 30 c¢m olarak uygulanmigtir. Cikistan 12-15
gin sonra seyreltme ve bitkiler 15-20 c¢cm boylaninca
tekleme yapilmistir. Ayrica, iki kez traktorle sira arasi
isleme, bir kez de el ¢apast yapimistir. Hasat Eylil ayinin
ikinci haftasinda tamamlanmistir. Deneme susuz
kosullarda yurattlmustar.

Verilerin Elde Edilmesi ve istatistiki Analizi:
Arastirmada incelenen bitki boyu ve tabla ¢api degerleri
her parselden rastgele secilen 20 bitki Uzerinde, 1000
tane agirhgi, tek tabla verimi ve tane verimi ise parseldeki
tim bitkiler Uzerinden elde edilmistir. Parsel esasina
getirilen veriler Singh ve Chaudhary (13)'nin bildirdigi
yontemler uyarinca LinexTester varyans analizine tabii
tutulmustur. Denemede ebeveynler (anaglar) yer
almamistir. Bu nedenle hatlarin ortalama degerleri
testerler Uzerinden, testlerinde ortalama degerleri ise
hatlar Uzerinden bulunmustur. F-testlerinde 0.05 ve 0.01
onemlilik seviyeleri, farkli gruplarin belirlenmesinde ise
0.05 olasilik duzeyi kullaniimistir.

Aragtirma Sonuclari ve Tartisma
LinexTestler Varyans Analizi Sonuclari

Arastirmada incelenen &zelliklere ait LinexTester
varyans analizi sonuglari Tablo 1'de verilmistir.

Tablo 1'den de gorildigu gibi LinexTester varyans
analizi sonuglarina gére melezlerin tabla capr yontnden
0.05, incelenen diger 6zellikler yénunden ise 0.01 olasilik
dlzeyinde istatistiki olarak 6nemli oldugu ortaya
konmustur. Ayni tablodan hibride ana olarak giren
hatlarin genel uyum yetenegi etkilerinin tek tabla verimi
ve tane verimi yonunden 0.05, baba olarak Kkatilan
testerlerin genel uyum yetenegdi etkilerinin ise bitki boyu
ve 1000 tane agirlidinda 0.01, tane veriminde 0.05



olasilik dizeyinde 6nemli oldugu gorilmektedir. Ayrica
analar ile babalar arasindaki interaksiyonun (6zel uyum
yetenegi etkisi) ise bitki boyu ve tek tabla verimi
bakimindan 0.05, 1000 tane agirhdi ve tane verimi
yoéninden 0.01 olasiik duzeylerinde istatistiki olarak
énemli oldugu izlenebilmektedir. Ote yandan, incelenen
oOzellikler icinde bitki boyu, 1000 tane agirhgi ve tane
veriminde 6zel uyum yetenedi varyansinin genel uyum
yetenedi varyansindan ¢6nemli derecede yiksek oldugu

saptanmistir (Tablo 1).

Ortalama Degerler ve Kombinasyon Uyusmasi

Etkilerinin Analizi ve Tartisilmasi

1. Bitki Boyu: Arastirmada hatlara ait bitki boyu
degerleri 128.4-144.6 cm, testerlere ait s6z konusu
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degerler 125.2-151.8 ¢m arasinda degismistir. Hibride
ana olarak giren 2, 11, 9, 1, 3 ve 7'nolu hatlar ile baba
olarak katilan 14’ nolu tester diger anaclara gore daha
yuksek bitki boyu olusturmustur (Tablo 2).

Hatlarin bitki boyu bakimindan g.u.y. etkileri énemsiz
olup, stz konusu etkinin 2, 11 ve 9" nolu hatlarda pozitif
yénde, 4 ve 6’ nolu hatlarda ise negatif yonde yiksek
degerler aldigi saptanmigstir. Testerlere ait g.u.y.
etkilerinin 6nemli oldugu bulunmustur. Elde edilen
sonuglara gére 14’ nolu tester pozitif yénde ve 13’ nolu
tester negatif yonde énemli g.u.y. etkisi géstermistir.

Ayciceginde asirt boylanma, yatma ve hasatta
karsilasilan bazi problemlere neden oldugundan arzu
edilmez. Bu nedenle, g.u.y. etkileri pozitif yonde ylksek

VARYASYON OZELLIKLER Tablo 1. Ayggegl melez

KAYNAGI Bitki Tabla 1000 Tek Tabla Tane populasyonunda incelenen
SD Boyu Capi Tane Ag. Verimi Verimi dzelliklere ait linextester

varyans analizi  sonuglarl

Bloklar 2 54.2 1.26 10.3 14.6 199.8 (kareler orta]ama51)

Melezler 32 573.9** 3.08* 99.1** 100.1** 4691.1**

Hatlar (G.U.Y.) 10 328.7 3.95 85.5 159.3* 6685.4*

Testerler (G.U.Y.) 2 5957.0** 5.37 627.6%* 131.3 10617.7*

HatxTester (0.U.Y.) 20 158.3* 2.41 53.1** 67.4* 3101.3**

HATA 64 88.4 1.67 20.8 32.1 1023.1

S2 (G.UY.) -7.390 0.190 2.921 11.270 475.820

S2 (0.U.Y.) 23.300 0.240 10.750 11.770 692.730

G.U.Y./0.U.Y. 0.317 0.791 0.271 0.957 0.687

*, **: Sirasl ile 0.05 ve 0.01 olasilik diizeylerinde énemli.

Tablo 2. Aycicedi Melez Populasyonunda Anaglara Ait Verim ve Bazi Verim Komponentlerine lligkin Ortalama Degerler, Istatistiki Farkli Gruplar ve
G.U.Y. Etkileri
OZELLIKLER
BITKI BOYU (cm) TABLA GAPI (cm) 1000 TANE ACGR. (gr) TEK TABLA VERIMI (gr) TANE VERIMI (kg/da)
G.U.Y. G.U.Y. 1000 G.U.Y. Tek G.U.Y. Tane G.U.Y.
ANACLAR Bitki Boyu Etkisi Tabla Capi Etkisi Tane Agrr. Etkisi Tabla Ver. Etkisi Verimi Etkisi
HATLAR (CMS)
1 140.8 ab +3.33 134 ab +0.66 48.4 ab +2.05 35.1a +5.59* 24362 +36.65**
2 144.6a +7.16 12.6 a-d -0.21 41.5d -4.84 25.6 cd -3.86 203.2 bed -3.70
3 140.3 ab +2.87 12.3 bed -0.51 483 ab +1.89 25.8 cd 3.73 191.9d -15.00
4 128.4 ¢ -9.00 12.8 abc +0.01 45.7 bed -0.64 28.4 bed -1.12 204.1 bed -2.86
5 133.5 be -3.89 11.5d -1.22 41.5d -4.87 23.3d 6.19* 146.8 e -60.13**
6 129.0 ¢ -8.45 12.0 cd -0.73 439 cd 2.41 24.5d -5.04* 185.1d -21.80
7 139.8 ab +2.33 12.9 abc +0.20 46.9 bc +0.53 31.0 ab +1.50 210.2 bed +3.27
8 134.9 be -2.54 13.3ab +0.50 46.1 bc -0.24 34.4a +4.85* 231.9ab +24.98*
9 1439 a +6.44 12.5 a-d -0.27 47.5 abc -1.09 31.7 ab +2.17 232.5ab +25.52*
10 132.3 be -5.10 13.5ab +0.74 48.6 ab +2.27 30.9 abc +1.45 227.2 abc +20.22
11 144.3 a +6.87 13.6a +0.83 51.6a +5.18 339a +4.38* 199.8 cd -7.15
TESTERLER
(Restorer)
12 1353 b -2.15 12.8 ab +0.03 50.9 a +4.49* 31.8a +2.29 225.7a +18.72*
13 1252 ¢ -12.23* 13.2a +0.38 422¢ -4.22% 28.2b -1.29 189.9b -17.03*
14 151.8a +14.38* 12.4b -0.41 46.1b -0.27 28.5b -1.01 205.3 b -1.69
SX (Hatlar igin) 3.13 0.43 1.52 1.89 5.56
Sx (Testerler igin) 1.64 0.22 0.79 0.98 10.66
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deger alan 2, 11 ve 9" nolu hatlar ile 14’ nolu testerin
istlin uyusma yetenegi gostermelerine Karsilik, uzun boy
olusturmaya meyilli olduklari i¢in etkileri olumsuz yénde
kabul edilmektedir. Bu bakimdan, g.u.y. etkileri énemsiz
olan ve orta diizeyde boylanma gésteren 1, 3 ve 7' nolu
hatlar ile 12’ nolu testerin ideal bitki boyu olusturacak
hibridlerin elde edilmesinde Umitvar anag¢ olduklari
anlasiimaktadir.

Olusturulan melez populasyonun bitki boyu degerleri
117.3-169.6 c¢m arasinda degismis ve 9x14, 3x14 ve
7x14 hibrid kombinasyonlari digerlerine goére daha
yuksek bitki boyu olusturmustur. Hibridlere ait ©.u.y.
etkileri +11.41 ile -12.35 degerleri arasinda yer almistir.
Buna gére 9x14 hibrid kombinasyonu pozitif yonde,
11x14 hibrid kombinasyonu ise negatif yonde ©Gnemli

6.u.y. et- Kisine sahip olmustur (Tablo 3). O.u.y. etkileri
6nemsiz olmasina ragmen 1x12, 3x12, 8x12, 2x13 ve
7x12 kombinasyonlarinin ideal bitki boyu olusturdugu ve
0.u.y. et- kilerinin olumlu yénde oldugu saptanmistir.

Melez populasyonda bitki boyu yéninden 6zel uyum
yetenegi varyansinin genel uyum yetenegi varyansindan
daha buylUk olmast, s6z konusu Ozellik yoéninden
dominant gen etkilerinin eklemeli gen etkilerinden daha
etkin oldugunu gostermektedir. Anaglara ait g.u.y.
varyansinin eksi olusu, bu Ozellik yénunden anaglarin,
Ozellikle hatlarin etkisinin 6nemli olmadigini ortaya
koymaktadir. Bulgularimiz, arastirmalarinda dominant
gen etkilerinin eklemeli gen etkilerinden daha etkin
oldugunu bildiren bazi arastiricilarin (7, 10) sonuglart ile
ayni paralelde oldugu halde, diger bazi arastiricilarin (9)

Tablo 3. Aycicedi Melez Populasyonuna Ait Verim ve Bazi Verim Komponentlerine lliskin Ortalama Degerler, Istatistiki Farkli Gruplar ve O.U.Y.
Etkileri
OZELLIKLER

MELEZ BITKI BOYU (CM) TABLA CAPI (cm) 1000 TANE AGIR (gr) TEK TABLA VERIMI (gr) TANE VERIMI (kg/da)

KOMBI- Ort. Bit- 0.U.Y. Ort. Tab- 0.U.Y. Ort. 1000 0.U.Y. Ort. Tek 0.U.Y. Ort. 0.U.Y.

NASYON ki Boyu Etkisi la Capt Etkisi Tane Agrr. Etkisi Tabla Verimi Etkisi Tane Verimi Etkisi
1x12 138.6 d+j -0.03 152 a +1.72 56.5 ab +3.61 40.9 ab +3.52 262.5 ab +0.23
1x13 133.9 f +5.39 13.7 abc -0.05 402 1-n -4.01 29.7 ¢ -4.12 2185 a-h -8.11
1x14 149.8 b-e -5.32 11.3 de -1.68 48.6 c-h +0.41 34.7 bed +0.60 249.7 abc +7.85
2x12 148.0 c-f +5.54 13.3 ad +0.73 48.4 d-h +2.38 30.5 ¢ +2.59 251.8 abc +29.84
2x13 134.2 £ +1.79 12.7 b-e -0.22 39.7jn +2.39 22.2 jk 2.12 170.7 h-l -15.44
2x14 151.7 bed -7.31 11.6 cde -0.51 36.5 mn -4.78 24.2 gk -0.47 187.2 f- -14.37
3x12 137.7 d-k -0.52 12.6 b-e +0.31 50.2 b-f -2.60 28.1 ¢j +0.01 215.4 b-h +4.68
3x13 119.7 Im -8.86 12.6 b-e -0.04 42.6 gn -1.46 241 gk -0.43 169.2 h-l -5.67
3x14 163.7 ab +8.96 11.5 de -0.27 52.1 bed +4.06 25.2 ek +0.42 191.3 ek +1.00
4x12 123.0 kKim -3.28 12.3 b-e -0.47 46.1 d-j -4.16 23.9 h-k -6.76 177.9 g-l -44.85*
4x13 117.6 m +1.47 12.8 b-e -0.36 455 d-l +3.98 29.7 ¢j +2.65 209.7 c-h +22.66
4x14 144.6 def +1.86 13.2 ad +0.83 45.6 d-k +0.17 31.5c1 +4.11 224.6 a-g +22.19
5x12 139.0 d-i +7.61 11.3 de -0.27 49.8 b-g +3.86 24.8 fk -0.78 157.4 1-m -8.12
5x13 123.0 Kim +1.69 12.3 b-e +0.40 38.5k-n +1.17 22.3 1k +0.26 144.0 j-m +14.27
5x14 138.7 d-i -9.25 11.0e -0.13 36.2n -5.04 22.8 1k +0.52 138.9 Im -6.16
6x12 123.6 j-m -3.17 13.1 a-e +1.02 48.6 c-h +0.18 311 ¢ +4.32 241.0 a-e +37.16
6x13 120.0 Im +3.24 11.2 de -1.26 38.1 Imn -1.61 17.1k -6.05 112.8m -55.24**
6x14 143.3 d-g -0.05 11.9b-e +0.24 45.1 d-l +1.45 25.2 e-k +1.73 201.5 ¢ +18.08
7X12 134.0 FI -3.61 12.4 b-e -0.61 43.3 fn -8.07+* 27.5d4 -5.84 194.8 d-j -34.13
7x13 124.3 I-m -3.20 13.9 ab +0.54 46.6 d-j +3.88 36.9 abc +7.19* 218.4 a-h +25.23
7x14 161.0 abc +6.86 12.6 b-e +0.07 50.8 b-e +4.19 287 ¢j -1.34 217.4 a-h +8.89
8x12 135.7 e-k +2.98 13.2 ad -0.11 47.4 d-t -3.20 33.5 b-f -3.13 248.2 abc -2.51
8x13 119.3 Im -3.33 13.8 ab +0.20 43.8 e-m +1.91 36.3 a-d +3.25 235.8 a-f +20.95
8x14 149.7 b-e +0.38 12.7 b-e -0.09 47.2 d-t +1.29 33.2b-g -0.12 211.8 b-h -18.45
9x12 135.7 ek -6.05 11.2 de -1.29 51.8 bed -0.17 34.1b-e +0.11 245.1 a-d -6.07
9x13 126.3 h-m -5.31 13.9ab +1.07 421 h-n -1.19 31.4 ¢ +0.96 226.6 a-g -11.23
9x14 169.6 a +11.41* 12.3 b-e +0.22 48.5 d-h +1.37 29.6 ¢j -1.08 225.6 a-g -5.15
10x12 128.0 g-m 217 12.9 b-e -0.64 56.0 abc +2.88 30.5 ¢ 2.79 223.0 a-g -22.83
10x13 1173 m 2.75 13.7 abc -0.19 40.6 1-n -3.77 28.6 ¢j -1.05 190.3 el -19.88
10x14 151.7 bcd +4.96 13.9 ab +0.84 49.3 b-h +0.88 33.8b-f +3.84 268.2a +42.72*
11x12 145.0 def +2.83 13.2 ad -0.39 61.3a +5.27* 449 a +8.77* 265.1 a +46.57*
11x13 141.6 d-h +9.57 13.9ab -0.08 46.1 d-j -1.28 32.1 b-h -0.55 192.9 e-k +10.03
11x14 146.3 -f -12.35* 13.7 abc +0.47 47.3 d- -3.99 24.7 fk -8.22* 141.5 kKim -56.61**

Sx 5.43 0.75 2.63 3.27 18.5
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bulgularr ile uyumsuzluk géstermektedir.

2. Tabla Capi: Arastirmada tabla capi degerleri hatlar
icin 11.5-13.6 cm, testerler icin 12.4-13.2 cm arasinda
yer almistir (Tablo 2). Hibrid populasyonu olusturulan hat
ve testerlere ait genel uyum yetenegi etkilerinin énemsiz
oldugu bulunmustur. Ancak g.u.y. etkileri pozitif yénde ve
yuksek olan 11, 10, 1 ve 8 nolu hatlarla 13’ nolu testerin
iri tablall hibrid kombinasyonlar! olusturma bakimindan
Umitvar olduklari anlasiimaktadir.

Hibrid kombinasyonlara ait tabla ¢api degerleri 11.0-
15.2 c¢m arasinda degismis olup, 1x12, 9x13, 10x14,
11x13, 7x13, 8x13, 10x13, 11x14 ve 1x13 F1 ddllerinin
yuksek tabla capt degerleri olusturduklari belirlenmistir
(Tablo 3). En ylksek tabla ¢apina sahip olan 1x12 hibrid
kombinasyonu ayni zamanda pozitif yonde en ylksek
0.u.y. etkisi gostermigtir.

Olusturulan melez populasyonda tabla ¢api yoninden
genel uyum yetenegi varyansinin ¢énemsiz, ¢zel uyum
yetenegi varyansinin da énemsiz fakat daha blyik olmasi,
anilan 06zellik yonlinden populasyonda epistatik gen
etkilerinin daha fazla oldugunu ortaya koymaktadir. Bu
sonuglar ayni konuda calisan diger bazi arastiricilarin (7,
11, 12, 15) bulgularina ters dismektedir. Farkli sonuglar,
kullanilan genetik materyalin ve ¢evre kosullarinin farkli
olmasindan kaynaklanmaktadir.

3. 1000 Tane Agirhigi: Calismada hat ve testerlere ait
1000 tane agirhgi degerlerinin 41.5 gr ile 51.6 gr
arasinda oldugu, 11, 10, 1, 3 ve 9" nolu hatlarla 12’ nolu
testerin diJer anaclara gore o6nemli derecede yiksek
1000 tane agirhigi verdigi saptanmistir (Tablo 2). Hatlara
ait g.u.y. etkisi 6nemsiz olup, en ylksek 1000 tane
agirhgmna sahip olan 11(51.6 gr) ve 10(48.6 gr)’ nolu
hatlar pozitif yonde yiksek g.u.y. etkisi géstermistir. Ote
yandan,12’ nolu testerin pozitif yonde, 13’ nolu testerin
ise negatif yonde 6nemli g.u.y. etkisine sahip olduklari
belirlenmistir (Tablo 2). Bu sonuglara goére, 1000 tane
agirh@int artirmay! amaglayan hibrid 1slahi calismalari icin
12" nolu tester ile g.u.y . etkileri 6énemsiz cikmasina
karsin pozitif yonde yiksek olan 10 ve 11’ nolu hatlar
Umitvar anag olarak gérulmektedir.

Olusturulan melez populasyonda 11x12, 1x12 ve
10x12 hibrid kombinasyonlari diderlerine gére daha
yiksek 1000 tane agirhigl olusturmustur (Tablo 3).
Arastirmada, 11x12 kombinasyonu pozitif yonde ve
6nemli, 7x12 F1 hibridi negatif yonde énemli 6.u.y. etkisi
gostermistir. Bulgulardan, 11x12,1x12 ve 10x12 hibrid
kombinasyonlarinin 1000 tane agirligi Uzerine olumlu
etkide bulunduklarindan dolayt Umitvar olduklari
anlagiimaktadir.
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Hibrid populasyonda, s6z konusu Ozellik icin ©.u.y.
varyansinin g.u.y. varyansindan daha yiksek oldugu
belirlenmisti (Tablo 1). Bu durum, 1000 tane agirhgi icin
po- pulasyonda dominant gen etkilerinin eklemeli gen
etkilerinden daha yiksek oldugunu gostermektedir.
Bulgularimiz ayni konuda calisan bazi arastiricilarin (10)
bulgulari ile uyum icinde oldugu halde, dider bazi
arastiricilarin (11) sonuglarina ters diismektedir.

4. Tek Tabla Verimi: Hibrid populasyonu olusturan
hat ve testerlerin tek tabla verimleri 23.3-35.1 gr
arasinda degismektedir. Calismada, 1, 8 ve 11’ nolu hatlar
ile 12" nolu testerin diJer anaglardan daha yiksek tek
tabla verimi olusturdugu anlasiimaktadir (Tablo 2). G.u.y.
etkileri 1, 8 ve 11" nolu hatlar da pozitif yénde énemli, 5
ve 6 nolu hatlarda ise negatif yénde 6nemli ¢ikmistir.
Testerlerin g.u.y. etkileri énemsiz olmakla birlikte, 12’
nolu testerin pozitif yonde yiksek g.u.y. etkisi gosterdigi
belirlenmistir. Arti de@erli ve 6nemli g.u.y. etkisine sahip
olan 1, 8 ve 11" nolu hatlar ile etkisi nemsiz fakat pozitif
ybénde yiksek olan 12" nolu testerin tek tabla verimini
artirmay! amagclayan calismalar igin Umitvar anag olduklari
sOylenebilir.

Olusturulan melez populasyonda 11x12, 1x12, 7x13
ve 8x13 hibrid kombinasyonlari digerlerine gére daha
yilksek tek tabla verimi olusturmuslardir. O.u.y. etkileri
11x12 ve 7x13 kombinasyonlarinda pozitif yonde, 11x14
hibridinde ise negatif yoénde 6nemli olmugstur (Tablo 3).
Bu sonuglara goére, 11x12, 1x12 7x13 ve 8x13 hibrid
kombinasyonlari sozu edilen 6zellik Gzerine olumlu etkide
bulunduklarindan Umitvar olarak gorilmektedir.

Tek tabla verimi yodninden g.u.y. ve 0&.u.y.
varyanslarinin énemli olusu (Tablo 1), s6z konusu 6zellik
yoénunden hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin
6nemli oldugunu gostermektedir. Bu sonuglar, bazi
arastiricilarin (9, 10) bulgulari ile uyum icindedir,

5. Tane Verimi: Arastirmada hatlarin 146.8 - 243.6
kg/da ve testerlerin 189.9 - 225.7 kg/da arasinda tane
verimi olusturduklari saptanmistir. En yiksek tane
verimleri 1, 9, 8 ve 10" nolu hatlar ile 12" nolu testerden
elde edilmistir. Ayrica 1, 9 ve 8’ nolu hatlar ile 12" nolu
tester pozitif yonde ve dnemli g.u.y. etkisi géstermistir
(Tablo 2). S6z Kkonusu anaglarin tane verimini artirici
etkilerinden dolayi, yiksek verimli hibridlerin elde
edilmesinde Umitvar anag¢ olduklari anlasilmaktadir. Bazi
arastiricilar da (7) tohum verimi ic¢in Ustin g.u.y. etkisi
gosteren aycicedi hatlarinin elde edildigini bildirmislerdir.

Olusturulan melez populasyonda en yiiksek verimler
(241.0-268.2 kg/da) 10x14, 11x12, 1x12, 2x12, 1x14,
8x12, 9x12 ve 6x12 hibrid kombinasyonlarindan elde
edilmistir (Tablo 3). Tane verimi yéninden ilk iki sirada
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yer alan 10x14 ve 11x12 hibridlerinin ayni zamanda,
pozitif yonde 6nemli 06.u.y. etkisine sahip oldukKlari
saptanmistir. Tane verimini artirici yonde 6.u.y. etkisine
sahip olan s6z konusu Umitvar hibridlerin Uzerinde
onemle durulmasi gerekmektedir. Ote yandan 1x12 ve
2x12 kombinasyonlarinin ¢.u.y. etkileri nemsiz olmasina
ragmen tane verimi Uzerine olumlu etkide bulunduklari
belirlenmistir.

Arastirmada tane verimi ydninden gerek g.u.y.
varyansinin gerekse 6.u.y. varyansinin 6nemli olmasi
(Tablo 1), anilan ¢zellik icin populasyonda hem eklemeli
gen etkilerinin, hem de dominant gen etkilerinin ¢nemli

Gstlin g.u.y. etkisi gosterdikleri ve bu nedenle hibride ana
olarak girebilecek umitvar anaclar oldugu belirlenmistir.

2. Hibride baba olarak giren 12" nolu tester bitki
boyu, tek tabla verimi, 1000 tane agirligi ve tane verimi;
13" nolu tester ise tabla ¢api bakimindan yiksek g.u.y.
etkisi gdstermislerdir.
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oldugunu gostermektedir. Bulgularimiz, arastirmalarinda
tane verimi Uzerine dominant gen etkilerinin daha yiksek
oldugunu bildiren bazi arastiricilarin (9, 10) bulgulari ile
uyum icindedir.
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