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牛进行单柱苷酸多态性分析，提出了一套牛肌内生长抑制素 1
． 2 牛“双肌”基因(MSTN)的单核苷酸多态性分析 
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抑制素基因·MyostatIn gene)进行了 ： 
克隆分析证实~GDF 8基因的突变是造 1o
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及利用“双肌”基因提高 特牛： 蒜 ； 肉牛生产性能均具有重要意义  ̈： 。?’ ： ⋯。。⋯一⋯一⋯一⋯‘ 

制 料 司 沾  U 
3。．jpmol和D31．Opmo1)#1]／kPCR反应体系中，在 

1．1 样本采集及 DNA的提取 68℃退火温度下进行 PcR扩增·扩增产物在 8 聚丙 

选择 l3个具有表型“双肌，，性状的纯种皮埃蒙特 烯酰胺凝胶上电泳分离，银染分析其基因型。 
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2 结果与分析 

肉牛“双肌”基因 (MSTN)的 PCR扩增产物见 

图 2，由图 2看出．含有纯合突变 MST 基 因的皮埃 

蒙特牛 PCR扩增产物 (3．4．6．9道)为 102bp纯合带 

(MM)，该 基因序到从 1034号位到 1igg号位 ；野生 

型的荷斯坦牛的 PCR扩增产物(1，2．5．8道)为 99bp 

纯合带 (mm)．该基 因序列从 1 034号位到 l1 33号位 

皮埃蒙特牛与荷斯坦牛 的杂种后代牛的 PCR扩增产 

物 (7道)为 102bp和 99bp两条杂合带(Mmj 其分析 

结果 ：1 3头皮埃蒙特纯种公牛全为突变纯合型个体 ． 

2O头皮荷杂种 牛全为杂合型个体 ，20头荷斯坦牛全 

为野生纯合型个体 ．这与实际情况相符 
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图 2 牛 MSTN 基因 PCR产物电罚(图谱 

Fig 2 Band~ng patterns of PCR ampEfied 

for myostatit~gene 
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以基 因组 总 

DNA 为 模 
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性引物，并通 

过 PCR 扩 

增 ．聚丙烯酰 

胺 凝 胶 电泳 

分离、染色分 

析 ，就能检测 

出该牛是否携带“双肌”基因(MSTN)，是否为突变纯 

合体、杂合体、还是普通野生基因型的个体 

3 讨论与结论 

单核苷酸多态性(SNPs)是继 RFLPs和微卫星 

DNA标记之看的第三代分子遗传标记．它较微卫星 

DNA具有更高 的多态性 和遗传稳 定性 ．检测 SNPs 

对于研究基 因组或基 因片段中何种类型的碱基替换、 

插入或缺失是非常有效 的0一 本研究利用 SNPs分析 

对皮埃蒙特牛单核苷酸突变基因 MSTN 的成功检测 

就说 明了这 点 根据 MSTN序列特点提出的分型 

鉴定方法并设计了 3条特异性引物，在国内首次能检 

测出牛 双肌”基因(MSTN)的个体携带者 ．以及准确 

地鉴定其基 因型 ．这对 肉用牛 的良种早期选择、品种 

鉴定 、基 因型育种以及利用双肌基 因提高肉牛生产性 

能均具有重要意义 。 
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Abstrael Based on sequence in bovine of myostatin gone(double muscle gone)．3 special primers were de 

signed．．DNA of Piedmontese．Piedmontese(Holstein crossbred and Holstein cattle was as PCR template． 

Double muscle gone was analysed by single nucleotide polymorphismsThe result was proposed that a accurate 

method of detection bovine myostatin gone and genotype． 
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