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Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１和Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１信号通路在卵巢癌浸润中的作用
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　　［摘要］　目的　探讨鸟嘌呤核苷酸交换因子Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１酶和鸟嘌呤核苷酸交换因子Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１酶信号通路在卵
巢癌浸润中的可能作用。方法　Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ检测Ｄｏｃｋ１８０沉默的卵巢癌细胞 ＳＫＯＶ３中 Ｃ３Ｇ的表达，验证上皮性卵巢癌
组织中Ｄｏｃｋ１８０与Ｃ３Ｇ的表达相关性；免疫组化比较卵巢癌组织中Ｄｏｃｋ１８０与Ｃ３Ｇ的表达趋势；免疫荧光观察ＳＫＯＶ３中
Ｄｏｃｋ１８０与Ｃ３Ｇ及它们各自的下游蛋白Ｒａｃ１／Ｒａｐ１的定位。结果　Ｄｏｃｋ１８０基因沉默的细胞中 Ｃ３Ｇ表达明显增强（Ｐ＜
０．０５）；Ｄｏｃｋ１８０与Ｃ３Ｇ在卵巢癌组织中的表达呈现相反趋势（Ｐ＜００５）；Ｃ３Ｇ／Ｄｏｃｋ１８０均主要分布于细胞质，下游效应蛋
白Ｒａｐ１／Ｒａｃ１在细胞膜和细胞质都有表达，但Ｒａｐ１以细胞质为主，而Ｒａｃ１可以伸展至细胞膜及细胞膜皱褶。结论　卵巢
癌细胞和组织中Ｃ３Ｇ与Ｄｏｃｋ１８０表达呈相反趋势，下游蛋白 Ｒａｐ１与 Ｒａｃ１在细胞内的定位分布差异，可能与 Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１
和Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１信号通路在卵巢肿瘤浸润中的不同作用有关。
　　［关键词］　鸟嘌呤核苷酸释放因子２；ｒａｐ１ＧＴＰ结合蛋白质类；卵巢肿瘤；肿瘤细胞，培养的；肿瘤浸润
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　　浸润和转移是影响上皮性卵巢癌预后的最主要因
素之一，而肿瘤细胞内的各种信号通路在肿瘤的浸润

和转移过程中扮演着重要的角色。在人类的许多恶性

肿瘤中，信号接合物 Ｃｒｋ在其 ｍＲＮＡ及蛋白水平出现
了高表达［１］。与 Ｃｒｋ结合的下游效应分子主要有
Ｄｏｃｋ１８０和Ｃ３Ｇ，二者分别是小分子ＧＴＰ连接酶 Ｒａｃ１
和Ｒａｐ１的鸟嘌呤核苷交换因子（ｇｕａｎｉｎｅｅｘｃｈａｎｇｅ
ｆａｃｔｏｒ，ＧＥＦ）［２－３］。鸟嘌呤核苷酸交换因子参与将跨膜
受体和细胞内ＧＴＰａｓｅ家族成员联系起来的信号通路，
从而调控许多细胞作用，如细胞增殖、分化、黏附、凋亡

等。研究［４］证实，Ｒａｐ１和Ｒａｃ１在细胞的迁移、黏附等
方面发挥重要作用。Ｒａｐ１与整合素介导的黏附、扩散
和迁移密切相关［５］，而 Ｒａｃ１是板状伪足形成所必需
的［６］。前期的研究［７－８］明确显示 Ｃｒｋ在卵巢癌浸润、
转移等致肿瘤作用中的意义，并发现 Ｃｒｋ／Ｄｏｃｋ１８０／
Ｒａｃ１参与了卵巢癌细胞株 ＳＫＯＶ３细胞的增殖、转移
和侵袭。本研究对前期工作［７－８］构建之Ｄｏｃｋ１８０表达
缺失性 ＳＫＯＶ３细胞中 Ｃｒｋ的另一个下游结合分子
Ｃ３Ｇ进行检测发现其表达有增强，之后对卵巢癌组织
中该两个指标的表达水平及细胞定位进行了检测，拟

阐明 Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１和 Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１信号途径在卵巢癌
浸润中的可能作用。

１　材料与方法

１．１　材料与试剂
１．１．１　细胞来源　　卵巢浆液性囊腺癌细胞株 ＳＫＯＶ３购于
重庆医科大学病理学教研室，且在前期工作中，本课题组已建

立了ＳＫＯＶ３Ｄｏｃｋ１８０ＲＮＡｉ稳定转染细胞株，空载体（Ｅｍｐｔｙ）
和阴性质粒（ＮＴ）转染细胞株［８］。

１．１．２　组织标本来源　　选取重庆医科大学附属第一医院妇
产科２００９年９月至２０１０年８月手术切除的卵巢标本，其中浆
液性卵巢癌组织标本１２例，患者平均年龄５２岁；卵巢良性肿
瘤组织标本１０例，患者平均年龄４９岁；另选同期因子宫肌瘤
而需行卵巢切除的正常卵巢组织标本１０例，患者平均年龄５３
岁。标本切除离体立即置于液氮中保存，用于 Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ检
测；用于免疫组织化学检测的石蜡包埋块来自重庆医科大学病

理科。所有标本的病理诊断均由病理科医师阅片证实。所有

患者的临床病历资料均完整收集。

　　卵巢癌患者均未合并其他系统恶性肿瘤，术前未进行放化疗。
标本收集均在获得患者知情同意并签订知情同意书后进行。

１．１．３　主要试剂　　鼠抗 Ｄｏｃｋ１８０单克隆抗体、兔抗 Ｃ３Ｇ单
克隆抗体、鼠抗Ｒａｃ１单克隆抗体、兔抗Ｒａｐ１单克隆抗体、兔抗
βａｃｔｉｎ多克隆抗体购自美国 ＳａｎｔａＣｒｕｚ公司；ＳＰ免疫组化试
剂盒、ＤＡＢ显色试剂盒均购自北京中杉金桥生物有限公司；
ＲＰＭＩ１６４０培养基及胎牛血清购自ＨｙＣｌｏｎｅ公司。
１．２　方法
１．２．１　细胞实验
１．２．１．１　细胞培养　　实验所用细胞分为 ＳＫＯＶ３野生型组
（ＷＴ组）、空载体转染组（Ｅｍｐｔｙ组）、阴性质粒转染组（ＮＴ组）、

Ｄｏｃｋ１８０沉默组（Ｄｏｃｋ１８０ｉ１组、Ｄｏｃｋ１８０ｉ２组），均于３７℃、含５％
ＣＯ２的混合气体培养箱中，用含１００ｍｌ／Ｌ胎牛血清、１００Ｕ／ｍｌ青
霉素、１００Ｕ／ｍｌ链霉素的 ＲＰＭＩ１６４０培养基常规培养，０．０２％
ＥＤＴＡ＋０．２５％胰酶消化传代，取对数生长期细胞进行实验。
１．２．１．２　Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ检测　　裂解各组细胞提取总蛋白，用
Ｂｉｏｆｏｒｄ法测定蛋白浓度。每个上样孔取６０μｇ总蛋白进行聚
丙烯酰胺凝胶电泳（ＳＤＳＰＡＧＥ），转膜，５％脱脂奶粉室温封闭
９０ｍｉｎ后加一抗 ４℃过夜，弃去一抗后加入二抗，室温孵育
１ｈ，ＥＣＬ显色。用凝胶成像仪照相后保存图片，用ＱｕａｎｔｉｔｙＯｎｅ
图像分析软件计算各组蛋白条带的灰度值。每种蛋白条带的

灰度值与内参灰度值的比值代表该种蛋白的相对表达量。

１．２．１．３　免疫荧光染色　　将 ＳＫＯＶ３细胞培养于０．８ｃｍ×
０．８ｃｍ的盖玻片上，于３７℃、含５％ ＣＯ２的混合气体培养箱中
生长２４ｈ后，４％多聚甲醛室温固定２０ｍｉｎ，３７℃封闭３０ｍｉｎ，
一抗４℃过夜，二抗 ＴＲＩＴＣ标记（红色荧光）的羊抗兔以及
ＦＩＴＣ标记（绿色荧光）的羊抗鼠抗体，先后分别室温孵育１ｈ，
封片，激光共聚焦显微镜下观察荧光染色结果，并照相记录。

１．２．２　组织标本检测　　采用 Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ检测卵巢癌组织
相关信号蛋白的表达，并选取卵巢上皮性良性肿瘤及正常卵巢

组织进行比较。

１．２．３　免疫组织化学染色方法　　采用免疫组化 ＳＰ法，
４μｍ石蜡连续切片，常规脱蜡、水化，一抗４℃过夜，二抗３７℃
孵育３０ｍｉｎ，ＤＡＢ显色，苏木精复染，中性树脂封片，光镜下观
察，成像。以ＰＢＳ代替一抗作阴性对照，以已知卵巢癌阳性切
片作阳性对照。结果判定：Ｃ３Ｇ、Ｄｏｃｋ１８０蛋白定位于细胞质和
细胞膜，以出现明显的棕黄色颗粒细胞判定为阳性。采用 Ｂｉｏ
ｓｅｎｓＤｉｇｉｔａｌＩｍａｇｉｎｇＳｙｓｔｅｍｓＶ１．６软件分析阳性产物光密度值。
１．３　统计学分析
　　采用ＳＰＳＳ１７．０统计学软件，计量资料以 珋ｘ±ｓ表示，组间
均数比较行单因素方差分析。

２　结果

２．１　Ｄｏｃｋ１８０沉默的卵巢癌细胞ＳＫＯＶ３中Ｃ３Ｇ的表达
　　如图 １所示：与 ＷＴ组、Ｅｍｐｔｙ组、ＮＴ组相比，Ｄｏｃｋ１８０ｉ１
组、Ｄｏｃｋ１８０ｉ２组细胞中Ｄｏｃｋ１８０表达水平下降，而Ｃ３Ｇ的表达
明显增加，差异具有统计学意义（Ｐ＜０．０５）；而在ＷＴ组、Ｅｍｐｔｙ
组、ＮＴ组之间均未发现明显差异（Ｐ＞０．０５）。
２．２　卵巢癌组织中两条信号途径中相关信号蛋白

Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１以及Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１蛋白的表达
　　与卵巢良性肿瘤及正常卵巢组织相比，卵巢癌组织中
Ｄｏｃｋ１８０的表达呈现上调（Ｐ＜０．０５），见图２Ａ、Ｂ。Ｃ３Ｇ的表达
水平则不完全一致。我们观察到二者在卵巢癌中的表达呈相

反趋势，在Ｄｏｃｋ１８０表达水平较强的卵巢癌组织内，其 Ｃ３Ｇ的
表达偏低（本实验检测的 １２例卵巢癌组织中有 ７例）；而在
Ｄｏｃｋ１８０表达水平最低的卵巢癌组织中，其 Ｃ３Ｇ表达较强（本
实验检测的１２例卵巢癌组织中有５例），见图２Ｃ。而在卵巢
癌、卵巢良性肿瘤、正常卵巢组织中，Ｃ３Ｇ和Ｄｏｃｋ１８０的下游信
号分子 Ｒａｐ１和 Ｒａｃ１的表达水平未发现明显差异［Ｒａｐ１：
（０８９０±０．０４８）ｖｓ（０．８７９±０．０５０）ｖｓ（０．８５３±０．０２２），
Ｒａｃ１：（０．８１４±０．０１９）ｖｓ（０．８０８±０．０２０）ｖｓ（０．８０６±０．０１２），
Ｐ＞０．０５］。
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１：ＷＴ组；２：Ｅｍｐｔｙ组；３：ＮＴ组；４：Ｄｏｃｋ１８０ｉ１组；５：Ｄｏｃｋ１８０ｉ２组
Ａ：Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ；Ｂ：半定量分析　ａ：Ｐ＜０．０５，与 ＷＴ、Ｅｍｐｔｙ、ＮＴ组
比较

图１　Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ检测Ｄｏｃｋ１８０表达缺失的卵巢癌细胞
ＳＫＯＶ３中Ｃ３Ｇ的表达

２．３　免疫组化观察Ｃ３Ｇ和Ｄｏｃｋ１８０蛋白在卵巢癌组
织中的表达

　　Ｃ３Ｇ和Ｄｏｃｋ１８０蛋白阳性染色都集中于细胞质和细胞膜，
呈棕黄色颗粒状，如图 ３。在 Ｃ３Ｇ表达较少的标本 １中，
Ｄｏｃｋ１８０的表达较强（Ｃ３Ｇ：０．４３２±０．０４０，Ｄｏｃｋ１８０：０．５７２±
０．０３０）；而在Ｃ３Ｇ表达较强的标本２中，Ｄｏｃｋ１８０的表达则相
对较弱（Ｃ３Ｇ：０．６６７±０．０２０，Ｄｏｃｋ１８０：０．４４０±０．０３２），差异
具有统计学意义（Ｐ＜０．０５）。
２．４　卵巢癌细胞 ＳＫＯＶ３中 Ｃ３Ｇ／Ｄｏｃｋ１８０及 Ｒａｐ１／

Ｒａｃ１的定位
　　通过免疫荧光技术对 Ｃ３Ｇ／Ｄｏｃｋ１８０及 Ｒａｐ１／Ｒａｃ１进行荧
光标记，然后在激光共聚焦显微镜下进行观察（图 ４），发现
Ｃ３Ｇ／Ｄｏｃｋ１８０均主要定位于细胞质，Ｒａｐ１（红色）和 Ｒａｃ１（绿
色）在细胞质和细胞膜都有表达，但Ｒａｐ１的表达在细胞质更为
明显，而Ｒａｃ１可以延伸至细胞膜的特化结构如细胞膜褶皱，如
图４Ｅ箭头所示。

３　讨论

　　类Ｒａｓ家族成员，如Ｒａｐ１等作为分子开关参与调
节多种信号通路，包括细胞的增殖、分化、形态发生和凋
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Ａ：Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ　１～４：卵巢癌组织；５：卵巢良性肿瘤组织；６：正常卵巢组织；Ｂ：３种组织中Ｄｏｃｋ１８０、Ｃ３Ｇ蛋白表达　ａ：Ｐ＜０．０５，
与卵巢癌组织比较；ｂ：Ｐ＜０．０５，与正常卵巢组织比较；Ｃ：１２例卵巢癌组织中Ｄｏｃｋ１８０、Ｃ３Ｇ蛋白表达趋势相反　ａ：Ｐ＜０．０５，与
Ｄｏｃｋ１８０表达水平较强的７例卵巢癌卵巢癌组织比较

图２　Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ检测卵巢癌、卵巢良性肿瘤和正常卵巢组织中Ｄｏｃｋ１８０、Ｃ３Ｇ的表达

! " #

$

Ａ：标本１Ｃ３Ｇ表达；Ｂ：标本１Ｄｏｃｋ１８０表达；Ｃ：标本２Ｃ３Ｇ表达；Ｄ：标本２Ｄｏｃｋ１８０表达
图３　Ｃ３Ｇ和Ｄｏｃｋ１８０在卵巢癌组织中的表达　（ＳＰ×４００）
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Ａ：Ｃ３Ｇ；Ｂ：Ｄｏｃｋ１８０；Ｃ：Ｒａｃ１；Ｄ：Ｒａｐ１；Ｅ：Ｃ、Ｄ图合成图　↑：细胞膜褶皱
图４　激光共聚焦显微镜下观察Ｃ３Ｇ／Ｄｏｃｋ１８０及Ｒａｐ１／Ｒａｃ１在ＳＫＯＶ３细胞的亚细胞定位　（×８００）
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亡等过程。有研究发现 Ｒａｐ１过度表达可以抑制 Ｒａｓ
的转化作用，而且在Ｃ３Ｇ逆转化成功的细胞中分离得
到的 Ｃｒｋ突变细胞株还提示正常 ＣｒｋＣ３ＧＲａｐ１信号
通路可能有着抗转化的机理［９］。另有人发现在大鼠

膀胱癌细胞 ＮＢＴⅡ中 Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１信号通路的激活引
起了ｐａｘｉｌｌｉｎ／Ｃｒｋ／Ｄｏｃｋ１８０复合物以及Ｒａｃ１酶活性的
降低［１０］。我们的前期研究［８］发现在 ＳＫＯＶ３细胞中
Ｃｒｋ／Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１信号通路可以促进细胞的生长和
迁移，从而促进侵袭和转移。而 Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１在卵巢癌
中的作用国内外未见有报道。

　　为明确 Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１和 Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１两条信号通
路在卵巢癌细胞中的关系，我们使用了本课题组前期

构建的 ＳＫＯＶ３Ｄｏｃｋ１８０ＲＮＡｉ稳定转染细胞株，检测
在Ｄｏｃｋ１８０基因沉默的条件下，Ｃ３Ｇ表达水平的变化。
结果发现，在Ｄｏｃｋ１８０基因沉默的细胞株中，Ｃ３Ｇ的表
达水平明显升高；而在没有进行沉默的野生型细胞株

和转入空质粒和阴性质粒的ＳＫＯＶ３细胞株中，Ｃ３Ｇ的
表达水平则呈低水平表达。为证实在卵巢癌中二者这

种表达关系存在普遍性，我们通过蛋白质印迹法检测

了卵巢癌组织中 Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１和 Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１两条信
号途径中Ｃ３Ｇ和Ｄｏｃｋ１８０的表达，结果发现与良性卵
巢肿瘤和正常卵巢组织相比，卵巢癌中的 Ｄｏｃｋ１８０表
达水平上调。而 Ｄｏｃｋ１８０表达最强的卵巢癌组织中，
其Ｃ３Ｇ表达水平最低，而Ｃ３Ｇ表达多的组织，Ｄｏｃｋ１８０
的表达较少，即在卵巢癌组织中二者的表达趋势也相

反，提示二者在卵巢癌的生长、浸润和迁移等过程中可

能起着相反的作用。本研究主要在细胞水平探讨

Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１和 Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１两条信号途径在卵巢癌
恶性浸润行为中的可能作用。至于二者在不同卵巢癌

组织中的表达相关性是否预示着肿瘤不同的恶性程度

及预后，还需扩大样本量并结合患者临床病理资料及

预后随访结果进一步加以验证。

　　实验过程中我们还发现，Ｃ３Ｇ和Ｄｏｃｋ１８０的下游效
应蛋白Ｒａｐ１和Ｒａｃ１的表达水平似乎并没有明显的改
变，提示卵巢癌细胞中作为Ｒａｐ１和Ｒａｃ１被激活产生效
应可能主要靠上游的鸟嘌呤核苷酸交换因子 Ｃ３Ｇ和
Ｄｏｃｋ１８０的作用。我们采用免疫荧光分别标记 Ｃ３Ｇ／
Ｄｏｃｋ１８０以及Ｒａｐ１／Ｒａｃ１，通过激光共聚焦显微镜观察
到，Ｃ３Ｇ和 Ｄｏｃｋ１８０都主要位于在卵巢癌细胞 ＳＫＯＶ３
细胞质，Ｒａｐ１和Ｒａｃ１在细胞膜和细胞质中都有表达，
但存在区别：Ｒａｐ１的表达定位主要限于细胞质，相比之
下Ｒａｃ１的表达在细胞膜，尤其是细胞膜的特化结构如
细胞膜褶皱表达更为明显，而且主要在细胞伸展的前缘

聚集，这与前人的发现是一致的［１１－１２］。我们可以推测，

Ｒａｐ１和Ｒａｃ１在细胞的迁移、黏附等方面发挥的作用不
同，可能正是由其亚细胞定位不同所导致。

　　有研究发现，Ｒａｐ１的激活参与了上皮的形成［１０］，

而这与上皮间质的恶性转化过程正好相反［１３］，由此

我们推测Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１信号途径可能具有内在的肿瘤抑
制作用，而卵巢癌中 Ｄｏｃｋ１８０基因表达的增强以及其
介导之 Ｒａｃ１酶活性的激活可能抑制了 Ｃ３Ｇ的表达，
从而抑制了由其介导之 Ｒａｐ１酶活性，这可能就是卵
巢癌癌变的重要机理之一。

　　综上所述，在卵巢癌组织与细胞中，Ｄｏｃｋ１８０与
Ｃ３Ｇ的表达呈相反趋势，二者可能通过相互抑制作用
来影响卵巢癌的发生、发展；而 Ｒａｐ１和 Ｒａｃ１分别作
为Ｃ３Ｇ和Ｄｏｃｋ１８０的下游效应因子，二者在亚细胞结
构中分布的差异，可能是导致卵巢癌中 Ｃ３Ｇ／Ｒａｐ１和
Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１两个信号通路最终功能差异的重要原
因。对二者相互作用机理的深入探讨，可能为卵巢癌

的治疗提供新的思路。

参考文献：

［１］ＲｏｄｒｉｇｕｅｓＳＰ，ＦａｔｈｅｒｓＫＥ，ＣｈａｎＧ，ｅｔａｌ．ＣｒｋⅠ ａｎｄＣｒｋⅡ ｆｕｎｃ
ｔｉｏｎａｓｋｅｙｓｉｇｎａｌｉｎｇｉｎｔｅｇｒａｔｏｒｓｆｏｒｍｉｇｒａｔｉｏｎａｎｄｉｎｖａｓｉｏｎｏｆｃａｎｃｅｒ
ｃｅｌｌｓ［Ｊ］．ＭｏｌＣａｎｃｅｒＲｅｓ，２００５，３（４）：１８３－１９４．

［２］ＴａｎａｋａＳ，ＭｏｒｉｓｈｉｔａＴ，ＨａｓｈｉｍｏｔｏＹ，ｅｔａｌ．Ｃ３Ｇ，ａｇｕａｎｉｎｅｎｕｃｌｅｏ
ｔｉｄｅｒｅｌｅａｓｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｅｘｐｒｅｓｓｅｄｕｂｉｑｕｉｔｏｕｓｌｙ，ｂｉｎｄｓｔｏｔｈｅＳｒｃｈｏｍｏｌｏｇｙ
３ｄｏｍａｉｎｓｏｆＣＲＫａｎｄＧＲＢ２／ＡＳＨｐｒｏｔｅｉｎｓ［Ｊ］．ＰｒｏｃＮａｔｌＡｃａｄＳｃｉ
ＵＳＡ，１９９４，９１（８）：３４４３－３４４７．

［３］ＨａｓｅｇａｗａＨ，ＫｉｙｏｋａｗａＥ，ＴａｎａｋａＳ，ｅｔａｌ．ＤＯＣＫ１８０，ａｍａｊｏｒＣＲＫ
ｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎ，ａｌｔｅｒｓｃｅｌｌｍｏｒｐｈｏｌｏｇｙｕｐｏｎｔｒａｎｓｌｏｃａｔｉｏｎｔｏｔｈｅｃｅｌｌ
ｍｅｍｂｒａｎｅ［Ｊ］．ＭｏｌＣｅｌｌＢｉｏｌ，１９９６，１６（４）：１７７０－１７７６．

［４］ＷｉｔｔｃｈｅｎＥＳ，ｖａｎＢｕｕｌＪＤ，ＢｕｒｒｉｄｇｅＫ，ｅｔａｌ．Ｔｒａｄｉｎｇｓｐａｃｅｓ：Ｒａｐ，
Ｒａｃ，ａｎｄＲｈｏａｓａｒｃｈｉｔｅｃｔｓｏｆｔｒａｎｓｅｎｄｏｔｈｅｌｉａｌｍｉｇｒａｔｉｏｎ［Ｊ］．Ｃｕｒｒ
ＯｐｉｎＨｅｍａｔｏｌ，２００５，１２（１）：１４－２１．

［５］ＲｅｅｄｑｕｉｓｔＫＡ，ＲｏｓｓＥ，ＫｏｏｐＥＡ，ｅｔａｌ．ＴｈｅｓｍａｌｌＧＴＰａｓｅ，Ｒａｐ１，
ｍｅｄｉａｔｅｓＣＤ３１ｉｎｄｕｃｅｄｉｎｔｅｇｒｉｎａｄｈｅｓｉｏｎ［Ｊ］．ＪＣｅｌｌＢｉｏｌ，２０００，１４８
（６）：１１５１－１１５８．

［６］ＲａｆｔｏｐｏｕｌｏｕＭ，ＨａｌｌＡ．Ｃｅｌｌｍｉｇｒａｔｉｏｎ：ＲｈｏＧＴＰａｓｅｓｌｅａｄｔｈｅｗａｙ
［Ｊ］．ＤｅｖＢｉｏｌ，２００４，２６５（１）：２３－３２．

［７］ＬｉｎｇｈｕＨ，ＴｓｕｄａＭ，ＭａｋｉｎｏＹ，ｅｔａｌ．Ｉｎｖｏｌｖｅｍｅｎｔｏｆａｄａｐｔｏｒｐｒｏｔｅｉｎ
ＣｒｋｉｎｍａｌｉｇｎａｎｔｆｅａｔｕｒｅｏｆｈｕｍａｎｏｖａｒｉａｎｃａｎｃｅｒｃｅｌｌｌｉｎｅＭＣＡＳ［Ｊ］．
Ｏｎｃｏｇｅｎｅ，２００６，２５（２５）：３５４７－３５５６．

［８］ＷａｎｇＨ，ＬｉｎｇｈｕＨ，ＷａｎｇＪ，ｅｔａｌ．ＴｈｅｒｏｌｅｏｆＣｒｋ／Ｄｏｃｋ１８０／Ｒａｃ１
ｐａｔｈｗａｙｉｎｔｈｅｍａｌｉｇｎａｎｔｂｅｈａｖｉｏｒｏｆｈｕｍａｎｏｖａｒｉａｎｃａｎｃｅｒｃｅｌｌＳＫＯＶ３
［Ｊ］．ＴｕｍｏｒＢｉｏｌｏｇｙ，２０１０，３１（１）：５９－６７．

［９］ＨａｔｔｏｒｉＳ，ＭａｔｓｕｄａＭ．ＡｃｔｉｖａｔｉｏｎｏｆＲａｐ１，ａｎｔａｇｏｎｉｓｔｔｏｒａｓ，ｂｙＣｒｋ
Ｃ３Ｇ［Ｊ］．ＧａｎＴｏＫａｇａｋｕＲｙｏｈｏ，１９９７，２４（１１）：１４１４－１４２１．

［１０］ＶａｌｌｅｓＡＭ，ＢｅｕｖｉｎＭ，ＢｏｙｅｒＢ．ＡｃｔｉｖａｔｉｏｎｏｆＲａｃ１ｂｙｐａｘｉｌｌｉｎＣｒｋ
ＤＯＣＫ１８０ｓｉｇｎａｌｉｎｇｃｏｍｐｌｅｘｉｓａｎｔａｇｏｎｉｚｅｄｂｙＲａｐ１ｉｎｍｉｇｒａｔｉｎｇ
ＮＢＴＩＩｃｅｌｌｓ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌＣｈｅｍ，２００４，２７９（４３）：４４４９０－４４４９６．

［１１］ＬｅｅＨ，ＧａｕｇｈａｎＪＰ，ＴｓｙｇａｎｋｏｖＡＹ．ｃＣｂｌｆａｃｉｌｉｔａｔｅｓｃｙｔｏｓｋｅｌｅｔａｌ
ｅｆｆｅｃｔｓｉｎｖＡｂｌｔｒａｎｓｆｏｒｍｅｄｆｉｂｒｏｂｌａｓｔｔｈｒｏｕｇｈＲａｃ１ａｎｄＲａｐ１ｍｅｄｉａｔｅｄ
ｓｉｇｎａｌｉｎｇ［Ｊ］．ＩｎｔＪＢｉｏｃｈｅｍＣｅｌｌＢｉｏｌ，２００８，４０（９）：１９３０－１９４３．

［１２］ＪｏｆｆｒｅＣ，ＢａｒｒｏｗＲ，ＭｅｎａｒｄＬ，ｅｔａｌ．ＡｄｉｒｅｃｔｒｏｌｅｆｏｒＭｅｔｅｎｄｏｃｙｔｏ
ｓｉｓｉｎｔｕｍｏｒｉｇｅｎｅｓｉｓ［Ｊ］．ＮａｔＣｅｌｌＢｉｏｌ，２０１１，１３（７）：８２７－８３７．

［１３］ＬａｒｕｅＬ，ＢｅｌｌａｃｏｓａＡ．Ｅｐｉｔｈｅｌｉａｌｍｅｓｅｎｃｈｙｍａｌｔｒａｎｓｉｔｉｏｎｉｎｄｅｖｅｌｏｐ
ｍｅｎｔａｎｄｃａｎｃｅｒ：ｒｏｌｅｏｆｐｈｏｓｐｈａｔｉｄｙｌｉｎｏｓｉｔｏｌ３′ｋｉｎａｓｅ／ＡＫＴｐａｔｈｗａｙｓ
［Ｊ］．Ｏｎｃｏｇｅｎｅ，２００５，２４（５０）：７４４３－７４５４．

（收稿：２０１１１１０２；修回：２０１１１２１０）

（编辑　吴培红）

４３０１
第３４卷第１１期
２０１２年６月１５日　　　　　　　　　　

第　三　军　医　大　学　学　报
Ｊ　Ｔｈｉｒｄ　Ｍｉｌ　Ｍｅｄ　Ｕｎｉｖ

　　　　　　　　　　Ｖｏｌ．３４，Ｎｏ．１１
Ｊｕｎ．１５　２０１２


